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Cel badan:

Ocena  bior6éznorodnosci  dzikich owaddéw  zapylajacych 1 monitorowanie
bioréznorodnosci roslin pokarmowych, tzw. pozytkéw pszczelich, na terenach intensywnych
upraw ogrodniczych i rolnych, oraz ocena bior6znorodnosci hodowlanych populacji pszczoty
miodnej.

Opis zrealizowanych prac:

Wykonano oceng bioréznorodnosci owadow zapylajacych na obszarach intensywnej
uprawy rzepaku ozimego w dwoch miejscowosciach powiatu putawskiego. Zageszczenie
owadow na plantacjach rzepaku wykonywano migdzy godzing 9.00 i 13.00 w porze
najintensywniejszego nektarowania kwiatow rzepaku i zarazem najwickszej aktywnosci
przedstawicieli wszystkich grup zapylaczy. Liczebnos¢ owadow zapylajacych ustalano
z wykorzystaniem metody transektow liniowych, a do szczegétowych badan
taksonomicznych wykorzystano owady potawiane do putapek Moernickiego. Obserwacje
prowadzono na poczatku, w pelni i pod koniec okresu kwitnienia ro$lin. Dominujace
liczebnie (97%) okazaly si¢ pszczoly miodne Apis mellifera L., a pszczoty samotnice
i trzmiele Bombus Latr. wystepowaty w znacznie mniejszej liczbie. Stwierdzono niewielkie
réznice w zageszczeniu owadow pszczotowatych w szt/m® na poszczegdlnych plantacjach.

Jednoczesnie obok badan bior6znorodnosci owaddéw na poszczegdlnych obszarach
badawczych okreslano inne niz rzepak rosliny pokarmowe. Podobnie jak w przypadku
zageszezenia owadow, okolice badanych plantacji roznity si¢ pod wzgledem réznorodnosci
pozytkow, jednak nie znaleziono zwigzku pomigdzy obfitoScig roslinnosci a zageszczeniem
owadow na plantacjach rzepaku.

Wykonano rowniez badanie bior6znorodnosci owaddéw na kwitngcych plantacjach gryki
w dwoch miejscowosciach powiatu zwolenskiego. Obserwacje wykonywano wedtug
podobnej metodyki jak na rzepaku ozimym w godzinach 8.00-10.00, kiedy kwiaty wydzielaja
nektar. Tu rowniez dominowaly pszczoly miodne (93%). Zaobserwowano istotne roéznice w
zageszezeniu owadow na poszczeg6dlnych plantacjach gryki.

Okolice kwitngcych plantacji roznity si¢ pod wzgledem réznorodnosci pozytkow, jednak
nie znaleziono zwigzku pomiedzy obfitoScig roslinnoSci a zageszczeniem owadoéw na
plantacjach gryki. Zaréwno na plantacjach rzepaku jak i gryki zaggszczenie owadow byto
niewystarczajace dla optymalnego zapylenia wszystkich kwiatow.

Do oceny zréznicowania genetycznego linii hodowlanych pszczoty miodnej na poziomie
molekularnym zastosowano metod¢ SSR-PCR, z wuzyciem szesciu par starteroOw
mikrosatelitarnych. Proby do badan pobrano z 8 linii hodowlanych. Dane z mikrosatelitow
przeanalizowano za pomocg programu GenAlEx, w celu wyznaczenia parametrow
statystycznych opisujacych stopien zrdéznicowania i pokrewienstwa genetycznego pomigdzy
badanymi populacjami. Na podstawie otrzymanych wartosci dystansu genetycznego
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przeprowadzono analiz¢ gtownych wspotrzednych (PCoA). W kazdej linii hodowlanej
zaobserwowano rodziny pszczele blisko spokrewnione genetycznie ze sobg jak i te, u ktorych
stwierdzono odmienno$¢ genetyczng. Dla wigkszoS$ci linii hodowlanych indeks zréznicowania
genetycznego Fg ksztattowal si¢ na przecigtnym poziomie i wynosit 0,063 do 1,0. W jednej
za$ byl niski, co $wiadczy o znacznym spadku heterozygotyczno$ci. Niezaleznie od badan
molekularnych wykonano ocen¢ czystosci rasowej rodzin pszczelich na podstawie obrazu
prawego skrzydta, pierwszej pary u robotnic. Do badan tych pobrano pszczoty z tych samych
rodzin, z ktéorych pobierano osobniki do badan molekularnych. Skrzydta pszczot
wypreparowano a nastepnie skanowano do plikow cyfrowych. Zdjecia skrzydet poddano
analizie programem do automatycznego oznaczania punktéw przeciecia si¢ zytek na skrzydle,
nastepnie poddawano weryfikacji w oparciu o wskazniki réznicujace je od populacji
wzorcowej. Badane pszczoty charakteryzowaty si¢ wysokim poziomie cech podgatunkowych.

Opis najwazniejszych osiggniec:
Kontynuowano jedne z pierwszych w kraju badan bior6znorodnosci hodowlanych linii
pszczoty miodnej wykorzystujac techniki molekularne.

Mozliwos$ci zastosowania w praktyce uzyskanych wynikow:

Wyniki badan be¢da przekazywane corocznie zainteresowanym rolnikom, sadownikom,
pszczelarzom i1 hodowcom matek, jak rowniez do osrodkéw doradztwa rolniczego 1 organow
nadzorujacych hodowlg zwierzat gospodarskich.



