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Zadanie 4.2. Ocena bioréznorodnosci owadow zapylajacych i pozytkéw pszczelich
Kierownik zadania: dr Dariusz Gerula

Pozostali wykonawcy: dr B. Badek, dr hab. M. Bienkowska, mgr M. Boranski, dr hab. Z. Kottowski,
prof. M. Korbin, dr B. Panasiuk, dr D. Teper, mgr P. Wegrzynowicz, T. Bialek, R. Jemiofa,
E. Kottowska, E. Skwarek

Cel badan:

Ocena  bior6znorodnosci  dzikich owadow  zapylajacych 1 monitorowanie
bioréznorodnosci roslin pokarmowych, tzw. pozytkéw pszczelich, na terenach intensywnych
upraw ogrodniczych i rolnych, oraz ocena biordznorodnosci hodowlanych populacji pszczoty
miodnej.

Opis zrealizowanych prac:

Oceng bioroznorodnosci owadow zapylajacych rzepak ozimy (Brassica napus L. ssp.
napus) wykonywano w powiecie putawskim i zwolenskim, w dwoch miejscowos$ciach,
na plantacjach o tacznej powierzchni 120 ha. Obserwacje zaggszczenie owadow ha
plantacjach prowadzono w godzinach 9:00-13:00, czyli w porze najintensywniejszego
nektarowania kwiatow rzepaku i zarazem najwigkszej aktywnosci zapylaczy. Owady liczono
z wykorzystaniem metody transektow liniowych, a do szczegblowych badan
taksonomicznych potawiano owady za pomocg pulapek Moernickiego. Obserwacje
prowadzono trzykrotnie: na poczatku, w petni i pod koniec okresu kwitnienia roslin. L.gcznie
na obu plantacjach dominujgce liczebnie (97%) okazaly si¢ pszczoly miodne Apis mellifera,
a pszczoty samotnice i trzmiele Bombus Latr. wystepowaly w znacznie mniejszej liczbie.
Zageszczenie owadow pszczolowatych w szt/m? na poszczegolnych plantacjach réznito sie
istotnie, na zadnej nie osiagajac wymaganego optimum 3 owadoéw na m?. Analiza materialow
odlowionych za pomoca pulapek wykazala obecno$¢ pigciu rodzajow pszczolowatych,
z ktorych najliczniejszg grupe stanowily pszczoty — Apis. Obok badan bior6znorodnosci
owadow na poszczegélnych obszarach badawczych okreslano inne ro$liny pokarmowe.
Podobnie jak w przypadku zagegszczenia owadow okolice badanych plantacji réznity si¢ pod
wzgledem réznorodnosci pozytkow.

Badanie bior6znorodnosci owaddéw oblatujacych gryke (Fagopyrum esculentum)
prowadzono w dwoch miejscowosciach powiatu zwolenskiego, na plantacjach o tgcznej
powierzchni 6 ha. Obserwacje wykonywano wedlug podobnej metodyki jak na rzepaku
ozimym, jednak we wczesniejszych godzinach rannych: 8.00-10.00, kiedy kwiaty wydzielaja
nektar. Tu rowniez dominowaly pszczoty miodne (93%), przy czym zaggszczenie owadow na
poszczegolnych plantacjach bylo podobne. Okolice kwitnacych plantacji réznity si¢ pod
wzgledem réznorodno$ci pozytkéw, jednak nie znaleziono zwigzku pomiedzy obfitoScig
roslinnosci a zageszczeniem owadow na plantacjach gryki. Podobnie jak na plantacjach
rzepaku zaggszczenie owadow na lanach kwitngcej gryki bylo niewystarczajagce dla
optymalnego zapylenia wszystkich kwiatow.

Oceng bioréznorodnosci pszczoty miodnej wykonano dwuetapowo, wykonujac badania
molekularne oraz morfometryczne. Do oceny zrdéznicowania genetycznego na poziomie
molekularnym zastosowano metod¢ SSR- PCR, z uzyciem szeSciu par starterow
mikrosatelitarnych. Proby do badan pobrano z 8 linii hodowlanych. Dane z mikrosatelitow
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przeanalizowano za pomocg programu GenAlEx, w celu wyznaczenia parametrow
statystycznych opisujacych stopien zréznicowania i pokrewienstwa genetycznego pomiedzy
badanymi populacjami. Na podstawie otrzymanych warto$ci dystansu genetycznego
przeprowadzono analiz¢ gltéwnych wspolrzednych (PCoA). W kazdej linii hodowlanej
zaobserwowano rodziny pszczele blisko spokrewnione genetycznie ze soba, jak i te, u ktoérych
stwierdzono odmienno$¢ genetyczng. Dla wiekszoS$ci linii hodowlanych indeks zréznicowania
genetycznego Fs ksztattowal si¢ na niskim lub przecigtnym poziomie, co $wiadczy
0 znacznym spadku heterozygotycznosci. Do badan morfometrycznych postuzyly pszczoty
z tych samych rodzin, z ktérych pobierano osobniki do badan molekularnych. Oceniono
czystos¢ podgatunkowa rodzin pszczelich na podstawie obrazu prawego skrzydta, pierwszej
pary u robotnic. Skrzydla pszczét wypreparowano a nastgpnie skanowano do plikow
cyfrowych. Zdjecia skrzydet poddano analizie programem do automatycznego oznaczania
punktéw przecigcia si¢ zylek na skrzydle, nastepnie poddawano weryfikacji w oparciu
0 wskazniki réznicujace je od populacji wzorcowej. Badane pszczoty charakteryzowaly sig
wysokim poziomie cech podgatunkowych. W celu sprawdzenia, czy morfologia skrzydet
pszczoly miodnej zmienia si¢ w czasie, wykonano pomiary robotnic wiosennych, letnich
i jesiennych pszczot krainskich i kaukaskich. Morfologia uzytkowania pszczot krainskich byta
bardziej zmienna w sezonie niz pszczol kaukaskich. Warto§¢ wskaznika réznicy dla dwoch
rodzin krainskich zmieniata si¢ na tyle, ze mialo to odzwierciedlenie w klasyfikacji
podgatunkowe;j.

Opis najwazniejszych osiggniec:

Kontynuowano jedne z pierwszych w Kkraju badan roznorodnos$ci genetycznej
hodowlanych linii pszczoty miodnej wykorzystujac techniki molekularne, ktore wraz
z badaniami morfometrycznymi beda stanowily podstawe do inwentaryzacji zasobow
genetycznych pszczét hodowanych w Polsce.

Mozliwos$ci zastosowania w praktyce uzyskanych wynikéw:

Wyniki badan Sa przekazywane corocznie zainteresowanym rolnikom, sadownikom,
pszczelarzom i hodowcom matek, jak roéwniez do o$rodkow doradztwa rolniczego i organow
nadzorujgcych hodowle zwierzat gospodarskich.



