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Kolekcja odmian winorosli prowadzona w Instytucie Ogrodnictwa w Skierniewicach liczy aktualnie 320
taksonow. Prawidiowa identyfikacja zgromadzonych odmian, klonoéw | form na podstawie cech
fenotypowych jest utrudniona, gdy identyczne taksony wystepujg pod réznymi nazwami (synonimy) lub
rozne taksony okreslane sg tg sama nazwa (homonimy). Zastosowanie markerow DNA umozliwia szybkie |
precyzyjne okreslenie odrebnosci zgromadzonych genotypow, niezaleznie od warunkow srodowiska oraz
fazy rozwojowe] roslin. Ponadto na podstawie uzyskanych profili DNA mozna okreslic podobienstwo
genetyczne odmian, co umozliwia ich bardzie] precyzyjng charakterystyke. Przedmiotem pracy byta ocena
zroznicowania genetycznego odmian winorosli nalezagcych do Vitis vinifera L. lub do mieszancow
miedzygatunkowych Vitis spp., przy uzyciu techniki ISSR.

Fot. 1. Kolekcja odmian Vitis spp. prowadzona w Instytucie
MATERIAL | METODY Ogrodnictwa w Skierniewicach
Testy przeprowadzono dla 33 odmian winorosli nalezacych do Vitis vinifera L. lub do mieszancow miedzygatunkowych Vitis spp. Testowano odmiany z USA,
Europy Zachodnie], Centralnej 1| Wschodniej. Do testow jako odmiany kontrolne wlgczono znane odmiany winorosli pochodzace z Europy Zachodnie] (Cabernet
Sauvignon, Traminer Rot, Pinot Noir), Bliskiego Wschodu (Chasselas Dore) oraz Ameryki Polnocnej (Concord). Do testéow zastosowano technike ISSR-PCR,
oparta na analizie sekwencji powtarzalnych w genomie. Reakcje PCR przeprowadzono z uzyciem 15 starterow. Ocene zréoznicowania genetycznego wykonano z
uzyciem programu XLSTAT (Addinsoft 2006), w oparciu o wspotczynnik Jaccarda.

Tabela 1. Pochodzenie i rodowéd testowanych odmian winorosili

Odmiana Kraj Rodowéd
pochodzenia
Iza Zaliwska Polska Mieszaniec miedzygatunkowy
Izopan Polska Mieszaniec miedzygatunkowy Garant |
Danmarpa Polonia Polska Vitis vinifera L. Cabernet Acif‘en;g
Matgorzatka Polska Mieszaniec miedzygatunkowy Frontenac
Czekoladowa Polska Mieszaniec miedzygatunkowy Dggrr:‘na(;ﬁf‘a%'nocns'g i
Jutrzenka Polska Mieszaniec miedzygatunkowy Deserowe Jasne
Granatowe z Tychéw | Polska Vitis vinifera L. 'gr;;‘l
Biate z Leszna Polska Vitis vinifera L. Pinot Noir | -
Triumf Urbanskiego | Polska Vitis vinifera L. Cobernoaminer Rot | gy v sy -
Deserowe Jasne Nieznane Vitis vinifera L. Chasselas %ore |
Pannonia Kincse Wegry Vitis vinifera L. Seneca . . . . ’ye .
J— Wegry Mieszaniec miedzygatunkowy Lo, Monarch | Fot. 2. Profile DNA odmian winorosli uzyskane technika
Allegro Niemcy Mieszaniec miedzygatunkowy Granatowe z Tychéw | ISSR-PCR z uzyciem startera 809
. . . . Triumf Urbanskiego L
Bolero Niemcy Mieszaniec miedzygatunkowy Crekoladowa
Cabernet Cantor Niemcy Mieszaniec miedzygatunkowy Bolero | B
Garant Niemcy Mieszaniec miedzygatunkowy C'}f‘nrq'l'ﬁ
Monarch Niemcy Mieszaniec miedzygatunkowy Siewiernyj Rannyj
H itic vini Jutrzenka
Opal Stowacja Vitis vinifera L. Matgorzatka
Siewienyj Rannyj Rosja Mieszaniec miedzygatunkowy Supaga -
Timur Rosja Mieszaniec miedzygatunkowy Ananasnyj E%” rgg ; = G e
Wostorg Rosja Mieszaniec miedzygatunkowy Iza Za”Wpska |
Ananansnyj Rannyj Ukraina Mieszaniec miedzygatunkowy CJent_lt”y I
. . . . . upiter
Charlie Rosja Mieszaniec miedzygatunkowy Wostorg
Supaga totwa Mieszaniec miedzygatunkowy Concord L
. . . Reliance
Century USA Mieszaniec miedzygatunkowy Kay Gray
Frontenac USA Mieszaniec miedzygatunkowy Price
. . . . Saint Croix
Jupiter USA Mieszaniec miedzygatunkowy Norway Red |
Kay Gray USA Mieszaniec miedzygatunkowy : : : : . .
Norway Red USA Mieszaniec miedzygatunkowy 0,96 0,86 0,76 0,66 0,56 0,46 0,36
Price USA Mieszaniec miedzygatunkowy _ ] ] ]
Reliance USA Mieszaniec miedzygatunkowy Rys. 1. Dendrogram uzyskany dla odmian winorosli technikg ISSR
Seneca USA Mieszaniec miedzygatunkowy I I I A i . . . e .
P U w oparciu o analizg UPGMA | wspotczynnik Jaccarda. Kolorem Fot. 3. Profile DNA odmian winorosli uzyskane technika ISSR-
Saint Crolx UsA A G R ) niebieskim oznaczono odmiany kontrolne
y PCR z uzyciem startera 810
Odmiany kontrolne:
Cabernet Sauvignon | Francja Vitis vinifera L.
Chasselas Dore Bliski Wschad Vitis vinifera L.
Concord USA Mieszaniec miedzygatunkowy
Pinot Noir Francja Vitis vinifera L.
Traminer Rot Wiochy lub Francja | Vitis vinifera L.

PODSUMOWANIE

1. W wyniku przeprowadzonych testow uzyskano 106 produktow polimorficznych wielkosci od 300 do 2200 pz. Najwiecej produktow polimorficznych (10) uzyskano
w reakcjach ze starterem 809. Stopien polimorfizmu wahat sie w granicach od 66,6% do 100% w zaleznosci od zastosowanego startera, przy czym sredni stopien
polimorfizmu okreslono w wysokosci 91,9%.

2. W wyniku przeprowadzonej analizy testowane odmiany umieszczono w trzech skupieniach. Pierwsze ze skupien utworzyly cztery odmiany nalezgce do
mieszancow miedzygatunkowych: Garant, Cabernet Cantor, Allegro | Frontenac. Drugie skupienie, razem z odmiang kontrolna Concord utworzyty odmiany
nalezace do mieszancow miedzygatunkowych i pochodzgce z USA: Reliance, Kay Gray, Price, Saint Croix | Norway Red. Trzecie skupienie, z wyjatkiem odmiany
Wostorg, utworzyty pozostate odmiany nalezace do Vitis vinifera L. oraz do mieszancow miedzygatunkowych. Odmiana Wostorg nie zostata przyporzadkowana
do zadnego z wymienionych skupien.

3. Dla odmian Pannonia Kincse | Danmarpa Polonia uzyskano takie same profile DNA. Poniewaz obserwacje cech fenotypowych wskazujg, iz nie sg to te same
genotypy, wynik ten wskazuje na bardzo duze podobienstwo genetyczne tych dwoéch odmian. Dla pozostaltych odmian winorosli uzyskano odmienne profile DNA.
Bardzo duze podobienstwo genetyczne stwierdzono pomiedzy odmianami Biale z Leszna | Granatowe z Tychoéw, Bolero | Charlie oraz Iza Zaliwska i 1zopan.

4. Uzyskane wyniki beda wykorzystane do weryfikowania tozsamosci genetycznej nowych genotypow sprowadzanych do kolekcji odmian winorosili.
Praca zostata wykonana w ramach programu wieloletniego IHAR-1O (2015-2020), zadanie 1.3 ,,Gromadzenie, zachowanie w kolekcjach ex situ, kriokonserwacja oraz charakterystyka, ocena, dokumentacja

| udostepnianie zasoboéw genowych i informacji w zakresie roslin warzywnych, sadowniczych, ozdobnych i miododajnych oraz spokrewnionych dzikich gatunkéw”, finansowanego przez Ministerstwo
Rolnictwa i Rozwoju Wsi.



