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wieloalleliczne § locus zawierajagce gen S-RNazy
warunkujacy reakcj¢ stupka oraz gen SFB warunkujacy
niezgodnosé ze strony pytku. Zjawisko samoniezgodnosci
polega na zahamowaniu wzrostu tagiewki pytkowej, jesli
lagiewka zawiera taki sam S-allel jaki znajduje si¢ w
stupku. Odmiany i najezgsciej s samonieplod
wéréd odmian samoplodnych dominuja te, w ktérych
uzyskano sztuczne mutacje genu SFB poprzez naswietlanie
pylku promieniami X. U wi$ni, znacznie czgéciej niz u
czere$ni,  obserwuje  si¢  wystepowanie  odmian
samoplodnych. ~ Zjawisko to jest spowodowane
wystepowaniem naturalnych mutacji genéw S-RNazy lub
SFB, a w konsekwencji utrata funkcjonalnosci S-alleli.
Utrata samoniezgodnosci  wisni  jest spowodowana
akumulacja co najmniej dwoch niefunkcjonalanych S-
haplotypow. Celem pracy jest przedstawienie najnowszych
wynikow badan dotyczacych zjawiska samoniezgodnosci u
czere$ni i wisni oraz mozliwosci ich zastosowania w
hodowli odmian oraz w praktyce sadowniczej.
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Kolekcja odmian winoro$li prowadzona w  Instytucie
Ogrodnictwa w  Skierniewicach liczy aktualnie 315
taksonéw. Prawidlowa identyfikacja zgromadzonych
odmian, klonéw i form na podstawie cech fenotypowych
jest utrudniona, gdy identyczne taksony wystgpuja pod
roznymi nazwami (synonimy) lub rézne taksony okreslane
sa ta sama nazwg (homonimy). Zastosowanie markerow
DNA umozliwia szybkie i precyzyjne okreslenie
odrgbnosci zgromadzonych taksonéw. Przedmiotem pracy
bylo odréznienie 30 odmian winoroéli nalezacych do Vitis
vinifera L. lub do mieszancow migdzygatunkowych Vitis
spp. przy uzyciu technik ISSR i REMAP. W wyniku
przeprowadzonych analiz uzyskano takie same profile
DNA dla dwoch par takson6w, co wskazuje na okreslanie
tej samej odmiany réznymi nazwami. Pozostale odmiany
rozrozniono na podstawie odmiennych wzorow DNA.
Uzyskane wyniki beda wykorzystane do weryfikowania
tozsamosci genetycznej genotypéw sprowadzanych do
kolekeji Vitis spp. Praca zostala wykonana w ramach
programu wieloletniego IHAR-IO (2015-2020), zadanie
1.3 ,Gromadzenie, zachowanie w kolekcjach ex situ,
kriokonserwacja oraz charakterystyka, ocena,
dokumentacja i udostgpnianie zasobow genowych i
informacji w zakresie roslin warzywnych, sadowniczych,
ozdobnych i miododajnych oraz spokrewnionych dzikich
gatunkéw”, finansowanego przez Ministerstwo Rolnictwa i
Rozwoju Wsi.
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allelic S loci containing the S-RNaze gene which
conditions reactions of the pistil, and the SFB gene which
conditions the incompatibility of the pollen. Self-
incompatibility is when the pollen tube stops growing if it
has the same S-allele as the pistil. Sweet cherry cultivars
are usually self-incompatible, and among self-compatible
cultivars those in which artificial mutations SFB gene was
obtained through X-ray irradiation of the pollen occur most
often. Sour cherry cultivars are far more likely to be self-
compatible than sweet cherry cultivars. This phenomenon
is a result of natural mutations of the S-RNaze or SFB
genes and, consequently, the dysfunction of the S-alleles.
Loss of self-incompatibility in cherry is caused by the
accumulation of at least two nonfunctional S-haplotypes.
The aim of this work is to present the newest test results on
the phenomenon of self-incompatibility in sour cherry and
sweet cherry and the possibilities to use those results in
breeding and orchard practices.
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At present, the grapevine collection run by the Research
Institute of Horticulture in Skierniewice consists of 315
taxons. The correct identification of gathered cultivars,
clones and forms on the basis of phenotypic traits is
difficult when the same taxons have different names
(synonyms) or when different taxons are given the same
name (homonyms). The use of DNA-based markers
enables fast and precise determination of distinctness of the
taxons in comparison regardless of environmental
conditions. The aim of the research was to identify 30
grapevine cultivars belonging either to Vifis vinifera L. or
to interspsecific hybrids Vitis spp. with the use of the ISSR
and REMAP techniques. Two pairs of taxons were
observed to have the same DNA profiles, which indicates
their being synonyms. Other cultivars were identified on
the basis of different DNA patterns. The obtained results
will be used in verification of the genetic identity of the
genotypes imported to the collection of Vitis spp.
Acknowledgement: This work was performed in the frame
of multiannual programme on preservation of gene bank
resources financed by the Polish Ministry of Agriculture
and Rural Development: Task 1.3 “Collecting, preservation
in ex situ collections, cryoconservation, evaluation,
documentation and using of gene bank resources of
horticultural crops”.



