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Kolekcja odmian winorosli prowadzona w Instytucie Ogrodnictwa w Skierniewicach liczy aktualnie 315 taksonow | jest stale
uzupetniana o nowe genotypy. Prawidtowa identyfikacja zgromadzonych odmian, klonow | form na podstawie cech fenotypowych
jest utrudniona, gdy identyczne taksony wystepuja pod roznymi nazwami (synonimy) lub rozne taksony okreslane sg tg sama
nazwg (homonimy). Zastosowanie markerow DNA umozliwia szybkie | precyzyjne okreslenie odrebnosci zgromadzonych
taksonow niezaleznie od warunkow srodowiska oraz okreslenie ich zréoznicowania genetycznego. Techniki ISSR I REMAP sa
przydatne do tego celu, poniewaz sg proste, szybkie, powtarzalne, ekonomiczne | byly stosowane do oceny zroznicowania
genetycznego gatunkow nalezacych do \Vitis spp. (D’Onofrio 1 in. 2010; Jing and Wang 2013). Przedmiotem pracy byito
odroznienie 26 odmian winorosli nalezacych do Vitis vinifera L. lub do mieszancow miedzygatunkowych | miedzy-
wewnatrzgatunkowych Vitis spp. przy uzyciu technik ISSR | REMAP.

MATERIAL | METODY ak
Analizy przeprowadzono z uzyciem 14 starterow ISSR (The University of British | Gy
Columbia, Canada) oraz z uzyciem 8 par starterow REMAP. Reakcje przeprowadzono w
42 cyklach (95°C/30s, 55°C/30s, 72°C/90s) (ISSR) oraz 30 cyklach (94°C/30s, 55°C/30s,
72°C/120s) (REMAP). Produkty reakcji rozdzielano w 2% zelu agarozowym, wybarwiano
w bromku etydyny | wizualizowano w swietle UV. Analize podobienstwa genetycznego
odmian przeprowadzono z uzyciem programu XLSTAT (Addinsoft 2006).
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Rys. 1. Dendrogram uzyskany dla odmian winorosli
technikg ISSR w oparciu o analize UPGMA i wspdbiczynnik
Jaccarda. Kolorem zielonym oznaczono odmiany nalezace
do Vitis vinifera L., kolorem czarnym odmiany nalezgace do
mieszancow miedzygatunkowych i miedzy-
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PODSUMOWANIE
e - 1. W wyniku przeprowadzonych analiz uzyskano 107 (ISSR) oraz 69 (REMAP)
, polimorficznych fragmentow DNA wielkosci od 300 do 2200 pz.
, %ﬁ} 2. U dwoch odmian: ‘Gewiirztraminer’ i ‘Traminer Rot’ obserwowano takie same
— profile DNA, co wskazuje, ze ta sama odmiana wystepuje pod roéznymi
— | nazwami. Pozostale odmiany rozrézniono na podstawie odmiennych
— wzoréw DNA.
T J 3. Dendrogram uzyskany technika ISSR pozwolit wyréznié dwie grupy, jedna
zawierajacg gtéwnie odmiany nalezace do Vitis vinifera L., i druga
rodobienstvo genetyczne zawierajaca mieszance miedzygatunkowe | miedzy-wewnatrzgatunkowe
ES\AAZFS Vfaegs;ﬁg[]afg Zﬁ);slil;ZnEIJP(gi/l X(jffxggo}'i'zf;%rr?li"J;ii';?&k; Vitis s;:.)p.. W dendrogramie. uzyskanym technikg REMAP odmie.my nale?qce
Kolorem zielonym oznaczono odmiany nalezace do Vitis vinifera do V. vinifera L. zostaly umieszczone w dwoch grupach, natomiast odmiany
L., kolorem czarnym odmiany nalezagce do mieszancow naleiqce do mieszancow miedzygatunkowych i midey-

miedzygatunkowych i miedzy-wewnatrzgatunkowych
wewnatrzgatunkowych utworzyty trzecia grupe.
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Praca zostata wykonana w ramach programu wieloletniego IHAR-10O (2015-2020), zadanie 1.3 ,,Gromadzenie, zachowanie w kolekcjach ex situ, kriokonserwacja oraz
charakterystyka, ocena, dokumentacja i udostepnianie zasoboéw genowych I informacji w zakresie roslin warzywnych, sadowniczych, ozdobnych | miododajnych oraz
spokrewnionych dzikich gatunkow”, finansowanego przez Ministerstwo Rolnictwa i Rozwoju Wsi.



