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Celem ogolnopolskiego programu jest poszukiwanie, gromadzenie, dokumentacja i zabezpieczenie w banku gendow zasobow
genowych ro$lin warzywnych przed zaginieciem, w stanie zapewnigjacym im zywotno$¢ i tozsamo$¢ genetyczng oraz ich
udostepnianie. W banku genéw s3 gromadzone odmiany miejscowe, odmiany skreslone z rejestru, warto$ciowe linie hodowlane,
komponenty do mieszancow, gatunki spokrewnione z uprawnymi i dzikie gatunki, ktore sg cennym zrodlem zmiennosci
genetycznej dla potrzeb hodowli tworczej i innych badan.

Aktualnie w banku gendéw znajduje si¢ 11327 obiektow z 69 gatunkdéw roslin warzywnych. W formie nasion
w przechowalni banku genéw w Krajowym Centrum Roslinnych Zasobéw Genowych THAR w Radzikowie (KCRZG) jest
przechowywanych 9 795 obiektéw, a w kolekcjach polowych w Instytucie Ogrodnictwa w Skierniewicach utrzymuje si¢ 1 532
obiekty rozmnazane wegetatywnie. Zbiory powickszono o 164 obiekty. Do przechowalni banku genéw (KCRZG) przekazano 147
prob nasion z 20 gatunkow roslin warzywnych. Odnawiano 1 646 obiektow z 10 gatunkoéw ro$lin warzywnych. Przeprowadzono
waloryzacje 1445 obiektow z 9 gatunkow roélin warzywnych. Do odbiorcow krajowych (firmy hodowlano-nasienne, uczelnie
rolnicze, uniwersytety, odbiorcy indywidualni) wystano 285 prob nasion lub czeSci wegetatywnych z 18 gatunkéw roslin
warzywnych. Z r6znych instytucji w kraju otrzymano 238 prob nasion z 18 gatunkow. Za granice wystano 77 prob z 2 gatunkow.
Na zyczenie hodowcow sprowadzono z zagranicy 106 prob. Opracowano i dotaczono do komputerowej bazy danych cechy
paszportowe nowo zgromadzonych 164 obiektow wg zmodyfikowanych standardow opracowanych przez IPGRI EURISCO
Descriptors i zgodnie z ,,A European Gene Bank Integration System (AEGIS)”.

Zorganizowano 4 ekspedycje na terenie wojewddztw podkarpackiego, podlaskiego i $wigtokrzyskiego, podczas ktorych
zebrano tacznie 184 obiekty z 25 gatunkéw roslin warzywnych. Zatozono i prowadzono 10 kolekcji polowych (zasoby genowe
z rodzaju Allium, burak ¢wiklowy, czosnek pospolity, koper, marchew, pomidor, pietruszka, szalotka, szparag), w ktorych
prowadzono obserwacje cech morfologicznych i uzytkowych zgodnie z obowigzujacymi klasyfikatorami cech IPGRI lub UPOV
dla poszczeg6lnych rodzajow.

Kontynuowano prace zwigzane z racjonalizacja kolekcji czosnku i szalotki (w ramach dziatalnosci Allium Working Group,
ECPGR/Bioversity International, Rzym, Wilochy oraz projektu AEGIS) celem okreSlenia podobienistwa obiektow i wyelimi-
nowania powtarzajacych si¢ obiektow. Do analiz DNA pobrano probki lisci mtodych roslin z 62 obiektow czosnku i 22 obiektow
szalotki z kolekcji banku genéw. Do analiz zastosowano metod¢ AFLP. Na dendrogramach utworzonych na podstawie analizy
AFLP obiektow czosnku wyrdzniono 6 grup. Okazalo si¢, ze obiekty czosnku grupujg si¢ w zaleznosci od pochodzenia
geograficznego. Obiekty zgromadzone w polskiej kolekcji wystepuja we wspolnej, dobrze wyodrebnionej grupie wraz z wieloma
obiektami z kolekeji czeskiej oraz dwoma obiektami z Wioch.

W przeciwienstwie do analiz czosnku, badania obiektow szalotki z zastosowaniem metody AFLP nie pozwolily na
wyroznienie wyraznych podgrup korelujacych z geograficznym pochodzeniem obiektow czy przynaleznoscia do okreslonych
kolekcji. Sugeruje to wieksza migracje genotypoéw szalotki na terenie Europy niz w przypadku czosnku.

Kontynuowano rozmnazanie i ocen¢ w warunkach polowych 2 obiektow szalotki odwirusowanych w kulturach in vitro,
celem uzyskania wystarczajacej liczby roslin do prowadzenia obserwacji. Mikrorozmnazanie szalotki jest utrudnione z powodu
wystepujacych infekcji endogennych, co bardzo utrudnia prowadzenie krioprezerwacji. Ponadto odwirusowano 3 obiekty czosnku
tworzacego pedy kwiatostanowe. Badane obiekty uwolniono od podstawowych 2 wirusow (OYDV — wirus zottej kartowatosci
cebuli, LYSV — wirus zéttej pasiasto$ci pora). W biezgcym roku rosliny in vitro tych obiektow byty namnazane celem uzyskania
wystarczajacej liczby roslin do dalszych badan w warunkach polowych i do krioprezerwacji. Ponadto 9 odwirusowanych obiektow
czosnku i po krioprezerwacji rozmnazano w polu celem uzyskania wystarczajacej liczby roslin do dalszych badan.

W 2011 roku kilkakrotnie pasazowano kultury in vitro 9 obiektow, natomiast w ,,preculture” (warunki stresowe — 16 godz.
w $wietle w temperaturze 25 °C 1 8 godz. w ciemnosci w temperaturze -1 °C) umieszczono 10 obiektow obu form czosnku.

Wykonano krioprezerwacje metoda witryfikacji 16 klonéw czosnku. Regeneracja czosnku zamrozonego w cieklym azocie
byla bardzo zréznicowana i w duzym stopniu uzalezniona od genotypu. Regeneracja po 10 tygodniach po krioprezerwacji
wynosita od 0% do 74% u czosnku tworzacego pedy kwiatostanowe i od 0% do 34% u czosnku nie tworzacego tych pedow.
Aktualnie w ciektym azocie przechowuje si¢ 66 obiektow czosnku.



