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Wykonano pomiary morfologiczne pszczét z 63 rodzin pszczelich, linii hodowlanych
,»Godziszowska” oraz ,,M1” zgloszonych do programu doskonalenia genetycznego pszczoét. Pobrano
po okoto 20 robotnic z kazdej rodziny pszczelej, nastepnie z kazdej pszczoty wypreparowano prawe
przednie skrzydta. Skrzydta oprawiono w szklane ramki do przezroczy i wykonano cyfrowe obrazy
za pomoca skanera Coolscan 5000ED Nikon. Obrazy te poddawane byly analizie programem
»Skrzydlak”, ktory automatycznie wyznacza punkty polaczen zytek na skrzydtach. Program ten
okresla charakterystyczny uktad zylek na skrzydtach pszczot wspotrzednymi punktéw polaczen (38
zmiennych). Wspoélrzedne te usredniane sg metoda Procrusta i poddawane analizie kanoniczne;.
Obliczane sg dwa pierwiastki kanoniczne dla $redniego potozenia punktow przeciecia si¢ zylek
na skrzydtach dla kazdej rodziny pszczelej. Na podstawie tej analizy dokonywana jest klasyfikacja
podgatunkowa pszczot. Wyniki analizy wykazaty iz pszczoty linii hodowlanej ,,Godziszowska” oraz
»M1” naleza do podgatunku pszczot krainskich. Dokonano oceny przynaleznosci rasowej matek
pszczelich, dla ktéorych w 2011 r. prowadzono stacjonarng ocene wartosci uzytkowej. W ocenie tej
rowniez wykorzystano obrazy skrzydel robotnic. Pobrano pszczoty z 746 rodzin pszczelich. Z kazdej
proby pszczot wykonano obrazy skrzydel, nastepnie analizowano je programem ,,Skrzydlak™. Sposrod
prob zadeklarowanych jako pszczoly krainskie, 2,8% odbiegata od wzorcow dla tego podgatunku,
podczas gdy dla pszczo6t kaukaskich takich probek bylo 8,1%, a dla pszczot srodkowoeuropejskich
2,7%. Dla pszczot kaukaskich z 82 rodzin wykonano pomiary dlugosci jezyczkow, jako uzupeiajace
badania zalecane dla tego podgatunku. Do badan wykorzystano jezyczki od 20 robotnic z kazdej
badanej proby pszczot. Diugosé jezyczkéw okreslano pod mikroskopem $wietlnym uzywajac
kalibrowanego okularu. Stwierdzono krétsze jezyczki niz minimalne wymagania dla podgatunku w
59% prob. Pszczoty o morfologii odbiegajacej od wzorcow dla poszczegdlnych ras poddano analizie
molekularnej z wykorzystaniem markerow jadrowego DNA. W badaniach wykorzystano 17
niesprzgzonych loci mikrosatelitarnych. W celu przyporzadkowania genotypéw do okre§lonych
podgatunkéw wykorzystano metode probabilistyczng oparta na statystyce Bayesa. Wyniki badan
wskazuja za znaczne zmieszancowanie hodowlanych populacji pszczot w Polsce. Na 20 probek
pszczot zadeklarowanych jako krainskie tylko 9 uznano za czystorasowe pszczoly krainskie. Pszczoty
z 3 prob zakwalifikowano jako czystorasowe pszczoly kaukaskie, natomiast pozostale okazaty sie
mieszancami dwu, a nawet trzech ras pszczot. W przypadku pszczét kaukaskich, na 18 prob, pszczoty
z 10 prob uznano jako czystorasowe pszczoty kaukaskie, natomiast pszczoly z 8 prob byly albo
mieszancami migdzyrasowymi albo czystymi pszczotami krainskimi. Najmniej czyste genetycznie
okazaly si¢ pszczoly z 4 prob zadeklarowanych jako s$rodkowoeuropejskie. Pszczoty te byly
mieszancami dwu albo trzech podgatunkow.



