Zadanie 6.6. Identyfikacja markeréw DNA sprzezonych z genami warunkujacymi odpornos¢ na choroby

stanowiace istotne zagrozenie w uprawie roslin warzywnych, przydatnych do selekcji genotypéw odpornych
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Celem badan bylo opracowanie metody diagnostycznej, polegajacej na wykrywaniu markerow DNA sprzgzonych
z genem Frl (warunkujacym odpornoé¢ pomidora na Fusarium oxysporum f. sp. radicis-lycopersici Jarvis &
Schoemaker (FORL) — sprawce fuzaryjnej zgorzeli szyjki i podstawy todygi) oraz z cechg odpornosci ogorka na
maczniaka rzekomego (powodowanego przez Pseudoperonospora cubensis (Berk. et Curt.) Rostov), przydatnych do
selekcji genotypow odpornych.

Materialem badawczym byty: dwie linie pomidora M3070, M3063 odporne na FORL, jedna linia podatna A100,
dwie linie ogorka DM49, DM135 odporne na Pseudoperonospora cubensis, jedna linia podatna DM1 oraz roéliny
pokolenia F,. Do poszukiwan polimorficznych fragmentéw DNA wykorzystano sekwencje RAPD, ISSR, SCAR,
SSR i sekwencje typu COSII. Na podstawie analizy 98 roslin pokolenia F, w badanym materiale wykryto dwa
kodominujace markery DNA: RAPD OPCO081100790 | C2-255100/Xapl sprzgzone z genem Frl, determinujacym
odpornos¢ pomidora na Fusarium oxysporum f. sp. radicis-lycopersici.

Na chromosomie 5 genomu ogorka zmapowano 3 loci cech ilos§ciowych (QTL): DM1, DM2, DM3, bioracych udziat
w ekspresji odpornosci ogorka na Pseudoperonospora cubensis i determinujacych odpowiednio 11,67%, 12,75%,
13,21% zmienno$ci fenotypowej. Najwigkszy udzial w determinacji obserwowanej zmiennosci fenotypowej 115
roslin pOkOlenia Fz og(')rka wykazywaly markery: OPASOSgso, OPX06850, OPGlZlooo, SCARAW1485OJ300,
OPAM 141500 2500 (WspoOtczynnik determinacji R? wynosit 6,70-13,30%).

Zweryfikowano przydatno§¢ ww. markerow DNA w testach PCR przeprowadzonych na roslinach
11 odmian/mieszancach F; pomidora i roslinach 14 odmian/linii/mieszancach F; ogoérka. Przeprowadzone badania
wykazaty zgodno$¢ miedzy obecno$ciag markera OPC081100,790 i C2-251100/Xapl z ocena fenotypowa odpornosci
analizowanych roslin. Wykazano réwniez, ze trzy markery RAPD: OPASO05g50, OPAM1450, 0raz SCARAW14gs,
ktére najlepiej identyfikowaty analizowane odmiany/linie i mieszance F; ogorka (zgodnos¢ detekeji tych markerow
z oceng fenotypowa wynosita od 71-86%), moga by¢ przydatne do selekcji linii ogorka odpornych ma maczniaka
rzekomego.

Uzyskane wyniki zostaly upowszechnione w Spotkach Hodowlano-Nasiennych, w ktorych hodowla ukierunkowana
jest na tworzenie nowych odmian tych gatunkow warzyw.



