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Wykorzystanie markerow molekularnych w hodowli odpornosciowej pomidora na
choroby powodowane przez Fusarium oxysporum f.sp. lycopersici i Pseudomonas syringae
pv. tomato
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Pseudomonas syringae pv. tomato (Pst) i Fusarium oxysporum f.sp. lycopersici (Fol)
naleza do patogendow pomidora, ktore powoduja duze straty w produkcji. Pierwszy wywotuje
bakteryjna cetkowatos$¢, chorobg wystepujaca w uprawie gruntowej i szklarniowej pomidora.
Drugi patogen nalezy do grzybow i jest odpowiedzialny za fuzaryjne wiednigcie pomidora, czyni
straty w produkcji szklarniowej i tunelach foliowych.

W hodowli ukierunkowanej na uzyskanie odmian odpornych stosuje si¢ klasyczne
metody selekcji, polegajace na sztucznej inokulacji roslin czynnikiem chorobotworczym. Sa
to techniki czasochtonne, kosztowne i1 wymagajace wielu powtérzen. Alternatywa dla
dotychczas stosowanych testow fitopatologicznych moga by¢ metody molekularne, zwlaszcza
te oparte na amplifikacji DNA przy wykorzystaniu tancuchowe;j reakcji polimerazy (PCR).
Celem badan byta identyfikacja genu Pto i I1-2 w odmianach i liniach hodowlanych pomidora
o roznym tle genetycznym, zréznicowanym stopniu odporno$ci, przy uzyciu markerow:
pseudoSCAR SCRP4871500 1 TAOlgg,. Zbadano obecno$¢ markera SCRP487500
powielanego z zastosowaniem pary starterow RP487 i RP487GAAA i fragmentow
restrykcyjnych markera TAOlgg, w 91 genotypach pochodzacych z IWARZ-PNOS Sp. z o. o.
Reguly. Do badan wlaczono takze odmiany i linie hodowlane o zdefiniowanej
odporno$ci/podatnosci na Fusarium oxysporum f.sp. lycopersici (Fol) i Pseudomonas
syringae pv. tomato (Pst):

- Mogeor, Motelle, A241, odporne na Fol
- Ontario 7710, odporna na Pst
- A 100, linia podatna na Pst.

Izolacjg¢ genomowego DNA z 0.5-1.0 grama liSci pomidora wykonano wg procedury
opisanej dla zestawu DNeasy Plant Mini Kit (Qiagen). Stezenie oraz czysto$¢ uzyskanego
DNA okreslono spektrofotometrycznie oraz na 0.8% zelu agarozowym.

Marker SCRP4871509 byl amplifikowany dla 81 genotypow, co $swiadczy o odpornosci
tych pojedynkéw na Pseudomonas syringae pv. tomato.

Analiza restrykcyjna markera TAOlgy, przy uzyciu enzymow Rsal lub BseGI wykazata
obecno$¢ produktow restrykeyjnych specyficznych dla allelu recesywnego co wskazuje ze 91
analizowanych genotypow jest podatnych na rasg 2 Fusarium oxysporum f.sp._lycopersici.

Wsrod analizowanych 51 ro$lin reprezentujacych 17 linii hodowlanych otrzymanych z
PlantiCo Sp. z 0. 0., Golgbiew Nowy, obecnos¢ fragmentu DNA o dlugosci 1500 par zasad
$wiadczacego o odpornosci na Pseudomonas syringae pv. tomato stwierdzono w profilach
amplifikacyjnych 29 ro$lin.

Kontynuowano réwniez badania nad opracowaniem markera kodominujacego do
identyfikacji locus Pto. Marker SCRP4871500 zostal sklonowany. Na podstawie uzyskanej
sekwencji opracowano warunki amplifikacji markera o dtugosci 555 pz, ktory byt powielany
dla genotypow odpornych 1 podatnych. Badania form rodzicielskich Ontario (odporny) i A100
(podatny) doprowadzily do identyfikacji specyficznego markera CAPS, na podstawie
trawienia amplikonu enzymem restrykcyjnym Rsal.

Sprawdzono obecnos$¢ fragmentow restrykcyjnych markera SC487ss5 dla 70 roslin pokolenia
F,. Jednak staba detekcja markera w profilach amplifikacyjnych roslin pokolenia F;
uniemozliwita jednoznaczne rozrdoznienie genotypoéw w stanie heterozygoty i homozygoty.



Badania sa kontynuowane i maja na celu optymalizacj¢ warunkéw amplifikacji markera
SC487555.

Podjeto rowniez badania nad wykorzystaniem markera KFG (ang. Known Function Gene)
zamieszczonego w bazie Solanaceae Genomics Network. W wyniku amplifikacji ze starterami
F i R otrzymano fragment DNA o dlugosci ok 900 pz, ktory byl powielany dla obu form
rodzicielskich (odmiany Ontario, odpornej na Pst i linii A100, podatnej na Pst). W badaniach
polimorfizmu powielanych fragmentéw DNA stosowane bedzie trawienie produktow PCR przy
uzyciu enzymow restrykcyjnych.



