Zadanie nr 91

Poszukiwanie markerow DNA sprzezonych z cecha odpornosci na maczniaka
rzekomego u ogorka oraz okreSlenie genetycznego zrdoznicowania grzyba
Pseudoperonospora cubensis (Berk & M.A. Curtis) Rostovzev na terytorium Polski

Kierownik zadania: dr Hanna Habdas

Celem badan byto: 1) analiza pokolenia F, ogoérka przy wykorzystaniu
polimorficznych markerow DNA, 2) sprawdzenie przydatnosci zidentyfikowanych markerow
DNA w odmianach i liniach hodowlanych odpornych/podatnych na maczniaka rzekomego, 3)
gromadzenie lisci ogorka porazonych patogenem Pseudoperonospora cubensis z upraw
ogorka w dwoch lokalizacjach na terenie Polski i ocena zrdéznicowania genetycznego
patogena.

Materiat badawczy stanowily: 1) linia odporna DMS8 i podatna DM1 na maczniaka
rzekomego oraz ich populacje mieszancowe Fi1, RF;, F, hodowli Instytutu Ogrodnictwa, 2)
linia odporna VC162 i wrazliwa L244 oraz pokolenie F, z firmy ,,Polan”, 3) odporne
genotypy ogorka (Julian F1, wzorzec odpornosci 68, Pol2, PC34, PC35, RWF310, 52, 64, 69,
72 i 73), srednio odporne genotypy (8, 12) oraz podatne genotypy (Wisconsin, wzorca
podatnosci NV, R120, 3, 5, 18, 20, 32, 50, B5669 i B5888) z firmy ,,Polan”.

W biezagcym roku zbadano przydatno$¢ markera OPX18g50 do oceny roslin odpornych
na maczniaka rzekomego. Obecno$¢ markera stwierdzono we wszystkich roslinach linii
odpornej DM8 oraz pokolenia F; i RF1. W pokoleniu F, (DM8 x DM1) marker wystgpowat
we wszystkich ro$linach ocenionych pod wzgledem odpornosci do stopnia 1, 2 oraz
W wigkszosci roslin ocenionych na 3. stopien. W 12. ro§linach ocenionych na stopien 4
marker nie wystepowal w 5. roslinach. W grupie ro$lin o stopniu porazenia 4/5, 5 i 5/6
obserwowano marker w pojedynczych roslinach. Marker nie wystepowat takze w roslinach
powyzej 6. stopnia porazenia magczniakiem rzekomym.

W firmie ,,Polan” przeprowadzono réwnolegla ocene¢ kazdej rosliny F, (PV162 x 244)
testem liSciowym oraz liscieniowym. Stwierdzono wigksza wrazliwos¢ testu liScieniowego.
Dla niektorych roslin ocena w obu testach roznita si¢ o pare stopni wrazliwosci. Obecnosé
markera OPX18gs9 stwierdzono we wszystkich roslinach ocenionych od 1 do 3. stopnia,
oprocz 3 ro$lin, ktore zostaty w tescie liscieniowym ocenione do 5. stopnia. Na 18 roslin w 4.
stopniu porazenia marker wystepowat w 8. roslinach. W ro$linach ocenionych od stopnia 5 do
9 marker nie wystepowat, oprocz 2 ro$lin, z ktorych jedna w dwu testach byly skrajnie
oceniona: w tescie lisSciowym do 8. stopnia porazenia a w tescie liscieniowym do stopnia 2.

Wystepowanie markera OPX18gs9 sprawdzono réwniez na genotypach odpornych,
$rednio odpornych i podatnych. Stwierdzono jego obecnos$¢ w roslinach odmiany Julian, we
wzorcu odpornosci 68, 1 lintach DMS8, VC162, w genotypach odpornych Pol2, RWF310, 52,
64, 69, 72 i 73, natomiast nie wystepowat w dwu genotypach odpornych PC34 i PC35.
W przebadanych dwoéch $rednio odpornych genotypach nr 8 1 12 marker amplifikowat si¢
w genotypie nr 12. Analiza genotypéw podatnych wykazata brak markera OPX18gs0
w ro$linach odmiany Wisconsin oraz w liniach DM1 i 244, NV oraz 34, 50 i B5888. Marker
wystepowal jednak w pieciu genotypach podatnych: R120, 3, 5, 18 i 20. Przydatno$¢ markera
OPX18¢5p jako markera odpornosci ogorka na maczniaka rzekomego nalezy sprawdzi¢ na
wigkszej liczbie odmian 1 linii odpornych i podatnych pochodzacych z réznych Zrodet.

Zebrane w roéznych terminach 18 prob patogena Pseudoperonospora cubensis
w Skierniewicach w Gotebiewie 1 Raciborowicach oraz z ogrodéw dziatkowych w Gdansku,
Kutnie, Warszawie, Tczewie i Gdyni Chyloni zbadano dwoma starterami RAPD: OPA10
i OPGl4 wuzyskujac duze rdéznice miedzy probami Pseudoperonospora cubensis
pochodzgcymi z réznych miast Polski, natomiast nie obserwowano zmian profili DNA

patogena w kolejnych terminach zbioru.



