Zadanie nr 95

Poszukiwanie nowych zrédel odpornosci na zaraze ziemniaka u pomidora
z uwzglednieniem zmian patogenicznosci w populacjach Phytophthora infestans oraz
proby identyfikacji markerow sprzezonych z genami odpornosci
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Celem badan w 2012 roku byla ocena zgromadzonych w poprzednich latach Zrodet
odpornos$ci na zaraz¢ ziemniaka, okreslenie czynnikoOw genetycznych odpornosci na te
chorobe oraz charakterystyka fenotypowa i genotypowa izolatow Phytophthora infestans.

Warunki meteorologiczne jakie panowaly w czasie wegetacji w biezacym roku nie
sprzyjaly tak intensywnemu jak w latach poprzednich rozwojowi zarazy ziemniaka. Pi¢¢ linii
Solanum pimpinellifolium wykazalo wysoka odporno$¢ na zaraz¢ ziemniaka w dwoch
lokalizacjach (Skierniewice, Boguchwata). Wyjatek stanowita linia WV700, ktérej rosliny
zostaly czegsciowo porazone przez lokalng populacje P. infestans w warunkach Boguchwaty.
Natomiast u linii S. habrochaites odnotowano nieco wyzsza intensywno$¢ porazenia ro$lin na
polu do$wiadczalnym IO w Skierniewicach, podczas gdy w Boguchwale linie te cechowata
wysoka odpornos¢ lisci i todyg oraz owocow do konca sezonu wegetacyjnego. U linii
uprawnych pomidora o wysokim poziomie odpornosci tempo rozwoju choroby byto znacznie
ograniczone w obu lokalizacjach, czego efektem byla w tym roku szczegodlnie wysoka
odpornos¢ badanych populacji, ktora utrzymata si¢ do konca wegetacji.

Przeprowadzony test na allelizm genetycznych czynnikdw odporno$ci na zarazg
ziemniaka w odpornych liniach WV700 i L3707 wykazat segregacje roslin we wszystkich
klasach porazenia (1-9) sugerujac, ze odporno$¢ w komponentach rodzicielskich jest
uwarunkowana innymi czynnikami genetycznymi.

Na podstawie analizy genetycznej w populacjach mieszancowych (F1, Fa, Bc1P;, BCiP2)
pochodzacych ze skrzyzowania podatnej odmiany S. lycopersicum Rumba z odporng linig S.
pimpinellifolium L3708 stwierdzono istotny wptyw addytywnych form dziatania genow oraz
efekty dzialania genow z wystgpowaniem epistazy. Wstepne analizy DNA z wykorzystaniem
czterech specyficznych markerow (M4, M14, TG328, TG591) w ro$linach pokolenia F;
pozwolily na wytypowanie do dalszych badan kodominujgcego markera TG328. Biorac
jednak pod uwage wyniki wstepnych analiz niniejszego projektu wskazujace na poligeniczny
charakter cechy odpornosci na P. infestans w L3708, genotypowanie roslin przy uzyciu tylko
jednego markera moze okaza¢ si¢ mato skuteczne w hodowli odpornosciowej pomidora
z wykorzystaniem tej linii. Przy pomyslnej weryfikacji poligenicznego charakteru tej cechy
nalezaloby bowiem zidentyfikowaé zestaw markerow DNA, z ktorych kazdy wykazywatby
wysokie sprzezenie ze sktadowymi czynnikami genetycznymi warunkujagcymi odporno$¢ na
zaraz¢ ziemniaka w L3708.

W celu uchwycenia trendow w zmianach zachodzacych w strukturze populacji P.
infestans wystgpujacych w réznych rejonach upraw pomidora w Polsce przeprowadzono
badania zgromadzonych izolatow pod wzgledem cech fenotypowych i genotypowych.
Charakterystyka izolatow P. infestans pokazala, ze przeanalizowane izolaty cechuja si¢ duza
zmiennosciag pod wzgledem typu kojarzeniowego, liczby czynnikéw wirulencji, profilu
wirulencyjnego wzgledem standardow pomidora oraz oporno$cig na metalaksyl.



