Zadanie 109: Analiza fenotypowa i molekularna wybranej populacji segregujacej
jabtoni dla wyodrebnienia genotypow o zwiekszonej tolerancji na zaraze
ogniowa i wysokiej jakosci owocow

Badania prowadzono w latach 2011-2013. Celem badan byta ocena populacji
segregujacej jabtoni dla wyodrebnienia genotypoéw o zwiekszonej tolerancji na zaraze
ogniowg i wysokiej jakosci owocéw.

Badania realizowano w Instytucie Ogrodnictwa w dwdch Pracowniach Zaktadu
Hodowli Roslin Sadowniczych, tzn. w Pracowni Genetyki i Hodowli Roslin Sadowniczych
oraz w Pracowni Niekonwencjonalnych Metod Hodowli Roslin Sadowniczych, a takze w
Pracowni Fitopatologii Sadowniczej Zaktadu Ochrony Roslin Sadowniczych.

Z uwagi na wieloletni charakter prowadzonych badan (rosliny drzewiaste) do
wyprodukowania segregujgcej populacji jabtoni wykorzystano nasiona z programu
krzyzowan wykonanego wiosng 2010 roku. Nasiona otrzymano w wyniku skrzyzowania
dwoéch form rodzicielskich: odmiany ‘Free Redstar’ (mato podatna na zaraze ogniowg) i
‘Idared’ (wrazliwa na zaraze ogniowg). tgcznie zapylono 1.020 kwiatow i uzyskano 162
owoce, z ktorych wydobyto 946 nasion. W roku 2011 wykonano stratyfikacje i wysiew nasion.
tgcznie uzyskano 944 siewki, czyli 99,8 % w stosunku do liczby wysianych nasion. W latach
2011-2012 wykonano ocene stopnia porazenia siewek przez parcha i mgczniaka jabtoni w
warunkach tunelowych, a takze badania dla wykluczenia niekontrolowanych zapylen (ocena
na podstawie analizy molekularnej profili segregacyjnych form rodzicielskich i potomstwa).
Prowadzono réwniez badania nad rolg markerow zlokalizowanych we fragmentach QTL,
sprzezonych z cechg odpornosci na zaraze ogniowg oraz nad genami kandydujgcymi,
potencjalnie uczestniczacymi w reakcji rosliny na zakazenie przez E. amylovora. Siewki
potraktowano bioregulatorem o nazwie Ethrel 480 SL, ktérego substancjg czynng jest etefon
(kwas 2-chloro-etylo-fosfoniowy), w ilosci 2 ml/litr wody, poprzez opryskanie catych roslin,
aby przyspieszy¢ indukcje pagkéw kwiatowych i kwitnienie rodlin. W roku 2013, w wysokim
tunelu foliowym w Sadzie Pomologicznym w Skierniewicach wykonano ocene fenotypowg
podatnosci 944 siewek naszczepionych na kartowg podktadke M.9 na zaraze ogniowa.

W wyniku badan przeprowadzonych w latach 2011-2013 uzyskano nastepujace wyniki:

o 035 siewek (99,1%) wykazato catkowitg odpornosé¢ na parcha jabtoni w warunkach
tunelowych, a 9 siewek (0,9%) wykazato wysokg odporno$¢ na parcha jabtoni w
warunkach tunelowych.

o 939 siewek (99,5%) wykazato catkowitg odporno$é na maczniaka jabtoni w warunkach
tunelowych, a 5 siewek (0,5%) wykazato wysokg odpornos¢ na maczniaka jabtoni w
warunkach tunelowych.

o 53 siewki (5,6%) nie wykazaty symptomdw zarazy ogniowej w warunkach tunelowych, 28
siewek (3,0%) wykazato matg podatnos¢ na tego patogena w warunkach tunelowych,
863 siewki (91,4%) wykazaty Srednig i wysokg podatnosé na tego patogena w warunkach
tunelowych.

o W okoto 5.000. testach z wybranymi eksperymentalnie starterami mikrosatelitarnymi
potwierdzono status mieszanca ‘Free Redstar x ‘ldared’ dla niemal wszystkich
analizowanych roslin z populacji obejmujacej 944 osobniki. Analiza uzyskanych wzorow
segregacyjnych wykazata, ze sposrdd badanych rodlin potomnych tylko cztery genotypy
(0,5%) miaty wzory pragzkowe DNA inne niz oczekiwano dla potomstwa tej pary form
rodzicielskich.

e W ponad 13.000. testach SSR i/lub SCAR-PCR dokonano weryfikacji przydatnosci
markerow, charakteryzujgcych znane z literatury regiony QTL sprzezone z cechag
odpornosci na zaraze ogniowg na badanej populacji mieszahcowej — potwierdzono
przydatnos¢ pieciu z siedmiu analizowanych markeréw, ale ich przydatnos¢ nalezy
zawsze rozpatrywac w odniesieniu do specyfiki cechy regulowanej przez wiele gendw.

o Przeprowadzono analize struktury i zmian funkcjonalnych grupy gendéw kandydujgcych,
wydzielonych z genotypdw o réznej podatnosci na zaraze ogniowg. Uzyskane wyniki
potwierdzity istnienie skomplikowanego mechanizmu odpornoséci na te chorobe — zaden z
w/w gendw nie spetnit kryteriow efektywnego markera cechy odpornosci dla wszystkich
badanych genotypow.



