Zadanie 78 Charakterystyka markeréw molekularnych, sprzezonych z odpornoscia
na wielkopgkowca porzeczkowego (Cecidophyopsis ribis)

W roku 2014 badania realizowano w ramach 3 tematéw badawczych:

Temat badawczy 1

Przygotowanie materiatu badawczego do badarn molekularnych i fenotypowych

Celem badan byto zgromadzenie genotypdw porzeczki czarnej i roslin innych gatunkéw
rodzaju Ribes, réznigcych sie odpornoscig na C. ribis oraz populacji hodowlanych porzeczki
czarnej, przeznaczonych do dalszych badah molekularnych. Zgromadzono 70 genotypow
porzeczki czarnej (R. nigrum), agrestu (R. glossularia) i roslin zawierajgcych w rodowodzie
R. nigrum spp. sibiricum. Rosliny te rozmnozono wegetatywnie z sadzonek zielnych i
potzdrewniatych (560), pobranych z roslin matecznych i z kolekcji (Sad Pomologiczny w
Skierniewicach i Sad Doswiadczalny w Dabrowicach) i wysadzono na polu selekcyjnym
(tacznie 350 roslin), w celu zasiedlenia roslin przez wielkopgkowca. Przygotowano 4
populacje porzeczki czarnej: ‘Ceres’ x ‘Bona’, ‘Ceres’ x ‘Diana’, ‘Polares’ x ‘Sejaniec
Gotubki’, ‘Polares’ x ‘Gotubka’. W programie obejmujgcym ich krzyzowanie zapylono 245
kwiatow i zebrano 121 owocow (49,4%), a z nich nasiona (oddzielnie dla kazdej kombinacji),
z ktérych wyprodukowano tgcznie 800 siewek porzeczki czarnej F;.

Temat badawczy 2

Analiza regiondw _genomu sprzezonych z odpornoscig porzeczki czarnej (Ribes nigrum) na
wielkopgkowca porzeczkowego (Cecidophyopsis ribis)

Celem badan bylo wytypowanie grup sprzezeh zwigzanych z genami/regionami QTL
warunkujgcymi odpornos¢ na wielkopgkowca porzeczkowego. Materiat genetyczny do badan
molekularnych wyizolowano metodg Doyle i Doyle z 15 genotypow Ribes z kolekcji oraz
szesciu form rodzicielskich porzeczki czarnej (‘Ceres’, ‘Polares’, ‘Bona’, ‘Diana’, ‘Sejaniec
Gotubki’, ‘Gotubka’), uzytych w programie krzyzowan. Lacznie przeprowadzono 6.750 reakcji
z 25 starterami mikrosatelitarnymi (zrédto: mapy genetyczne R. nigrum). W oparciu o ocene
polimorfizmu genetycznego form rodzicielskich, do dalszych badan wytypowano dwie
populacje segregujgce — ‘Ceres’ x ‘Bona’ i ‘Polares’ x ‘Gotubka’. Analiza segregacji
markeréw SSR pozwolita na wyodrebnienie wsréd badanych genotypéw 5 grup sprzezeh
(LG1, LG2, LG3, LG4 i LG5) scharakteryzowanych na mapie porzeczki czarnej opracowanej
w Szkocji* oraz 3 grup sprzezen (LG1, LG2 i LG4) typowych dla mapy opracowanej na
Litwie**. W oparciu o analize kodéw binarnych przygotowanych na podstawie danych z
testow SSR, przeprowadzonych dla wszystkich badanych genotypéw oraz w oparciu o
analize MCA wytypowano trzy markery SSR, réznicujgce genotypy podatne i odporne na C.
ribis. Na podstawie analizy korelacji danych dotyczacych genotypowania oraz wynikow
oceny fenotypowej (dane literaturowe) sformutowano hipoteze, ze markery: g2-j08/ LG2*/
270 pz; g2-L17/ LG1** i LG4*/ 230 pz. oraz RJL-5/ LG2*, LG2**/ 200 pz moga by¢ sprzezone
z odpornoscig analizowanych genotypdw na wielkopgkowca porzeczkowego. Hipoteza taka
wymaga jednak weryfikacji na wigkszej puli genotypow.

Temat badawczy 3

Ocena fenotypowa roslin w warunkach presji szkodnika

Celem badan byta ocena stopnia zasiedlenia roslin przez wielkopgkowca porzeczkowego w
warunkach polowych. Obserwacje przeprowadzono w dwoch terminach. W pierwszym
terminie pojedyncze powiekszone paki, co wskazywato na zasiedlenie przez wielkopgkowca
porzeczkowego, odnotowano na 4 roslinach nalezgcych do populacji ‘Ceres’ x ‘Diana’.
Obserwacje prowadzone w drugim terminie potwierdzity, ze stopien porazenia roslin przez
C. ribis w pierwszym, stosunkowo krotkim sezonie, wynosit 2 %.




