Zadanie 66. Badania nad opracowaniem molekularnej metody identyfikacji genow
warunkujacych wazne cechy uzytkowe pomidora.

W roku 2015 w badania prowadzono w ramach trzech tematéw badawczych:

Temat badawczy 1
Ocena polimorfizmu DNA form rodzicielskich dla senéw odpornosci na patogeny Fol i
Xv oraz genu ps-2 (kontynuacja).

Kontynuowano badania nad poszukiwaniem markeréw sprz¢zonych z genami warunkujacymi
nastepujace cechy uzytkowe pomidora: odporno$¢ na fuzaryjne wiedniecie [Fusarium
oxysporum f. sp. lycopersici (Fol); rasa 1] i bakteryjng plamisto$§¢ pomidora [Xanthomonas
vesicatoria; (Xv), rasa T2] oraz funkcjonalng meska sterylno$¢ ps-2. W przypadku Fol
badano przydatnos$¢ trzech markerow do identyfikacji genu | na populacjach referencyjnych
(30 linii odpornych na ras¢ 1 Fol oraz 4 linie podatne). Badania z zastosowaniem
dominujgcego markera At2 potwierdzity obecnos¢ locus | u 23 z 30 badanych odpornych
populacji referencyjnych na ras¢ 1 Fol (b=0,48). U pozostatych siedmiu populacji
cechujacych si¢ obecnoscig genu |, podobnie jak w analizowanych préobach linii podatnych,
nie obserwowano zadnego produktu. Najwyzsza, jednak niecatkowita zgodno$¢ migdzy oceng
biologiczng a molekularnga w badaniach wilasnych, zaobserwowano dla markera
C2_At5g16710 (b=0,75). Trzeci marker C2_At1g79260 okazal si¢ najmniej przydatny dla
odrozniania roslin odpornych i podatnych na ras¢ 1 Fol (b=0,35). Natomiast w badaniach
dotyczacych opracownia molekularnej detekcji genu/6w determinujgcych odpornosé
pomidora na ras¢ T2 Xv analizowano markery zlokalizowane na chromosomie 1 i 11.
Jedenascie ze 100. przebadanych do tej pory par starterow, wygenerowato polimorfizm w
sekwencjach DNA odpornej linii P1114490 i podatnej A 100 na Xv. Analizy z
wykorzystaniem tych markeréw na populacjach pomidora odpornych na okreslone rasy
bakterii wykazaly, ze otrzymane profile u linii PI 114490 wyraznie odbiegaty od profili
pozostatych linii ze stwierdzong przez innych autoréw odpornoscig na ras¢ T2 Xv. W 2015
roku weryfikowano rowniez uzytecznos¢ dwoch wczesniej opracowanych markerow (ps-2-
ABL, C4-30) do identyfikacji genu ps-2 warunkujacego funkcjonalng meska sterylnos¢ u
pomidora. Na podstawie analizy porownawczej wynikow oceny fenotypowej i molekularne;j
pojedynczych roslin F,, wykazano wyzszg efektywno$¢ markera ps-2ABL (b=0,98) w
poréwnaniu z markerem C4-30 (b=0,57). Nalezy jednak zaznaczyé, iz ze wzgledu na
trudnosci w okreslaniu fenotypu rosliny (wskutek panujacych wysokich temperatur, ktore
utrudniaty proces samozapylenia i samozaplodnienia kwiatow w b.r.) badania te wymagaja
dodatkowej weryfikacji przeprowadzonej na populacjach F; o réznym pochodzeniu.

Temat badawczy 2
Detekcja markera C2-21 (oraz innych markeréw o podobnej funkcji) w liniach ps
pomidora o ré6znym tle genetycznym.

Celem tematu badawczego bylo sprawdzenie przydatnosci opracowanego dla genu ps
markera C2-21 (Staniaszek i in. 2012) na szerokiej puli funkcjonalnie mgskosterylnych linii
ps o réznym pochodzeniu. Potrzeba przeprowadzenia analizy molekularnej wynikala z
rozbieznosci pomiedzy oceng fenotypowa a detekcjg markera C2-21 obserwowang dotychczas
w niektorych liniach ps o réznym pochodzeniu. Analiza uzyskanych wynikéw wykazata jego
niska informatywnos$¢, o czym $wiadczy brak zgodnosci oceny fenotypowej (obecnos¢ lub
brak cechy ps) ze statusem loci markera C2-21 u dwunastu z 20. testowanych linii sterylnych.
Badania nad identyfikacja markerow charakteryzujacych sie¢ wyzsza informatywnos$cia oraz
uniwersalno$cia, przeprowadzone jak dotad przy pomocy 59. markerow zlokalizowanych na
chromosomie 2 umozliwity zidentyfikowanie markera T 1535, generujacego polimorfizm
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DNA pomiedzy meskosterylng linia LA 0063 a linia ptodng. Przeprowadzona analiza
produktéw restrykcyjnych tego markera na puli 12 linii meskosterylnych o réznym
pochodzeniu wykazata identyczne profile u 10 z nich.

Temat badawczy 3
Analiza cytologiczno — anatomiczna kwiatow rekombinantéw ps oraz badania
molekularne ro$lin pokolenia F;

Badania mialy na celu morfologiczno—anatomiczng oceng kwiatow roslin pokolenia Fy, ktore
otrzymano ze skrzyzowania genotypoéw sterylnych o roznych cechach fenotypowych kwiatu
(bez 1 z cecha ps). We wszystkich sterylnych roslinach pokolenia F,, niezaleznie od
zroznicowania w budowie kwiatu obserwowano cechy, ktére pod wzgledem anatomicznym
zblizone byly do linii ps. Dotyczyly one: zro$nigcia si¢ endotecjéow dwodch sasiadujacych ze
sobg komor pylnikowych w czesci srodkowej 1 dolnej kwiatu, wystepowania licznych
wloskéw od strony zewnetrznej i wewngtrznej pylnika oraz obecno$cig krysztatow skrobi na
zakonczeniach endotecjum. U roslin sterylnych obserwowano jednak pewne roéznice w czeSci
gornej kwiatu; podczas gdy u linii ps utrzymywata si¢ struktura duzej komory szczelnie
ograniczonej zro$nigtym endotecjum 1 wiloskami, w czesci gornej kwiatow roslin Fp
stwierdzono szczeliny w komorach pylnikowych spowodowane peknigciem zdrewnialego
endotecjum, przez ktore moégl si¢ wydosta¢ pylek do wnetrza kwiatu. Uzyskane wyniki
swiadczg o tym, ze pojawiajace si¢ w pokoleniach segregujacych sterylne rekombinanty o
kwiatach fenotypowo zblizonych do kwiatow ptodnych moga by¢ skutkiem zaburzen w
ekspresji cechy ps. Poniewaz w dostepnej literaturze przedmiotowej brak jest doniesien w
zakresie wystepowania rekombinantow genu ps, jak rowniez cytologiczno-anatomicznych
analiz porownawczych, sg to wiec pierwsze doniesienia na ten temat.



