Zadanie 66. Badania nad opracowaniem molekularnej metody identyfikacji genow
warunkujacych wazne cechy uzytkowe pomidora.

W roku 2017 badania prowadzono w ramach trzech tematow badawczych:

Temat badawczy 1
Poszukiwanie markerdéw sprzezonych z genami warunkujacymi odporno$¢ pomidora na
bakteryjna plamisto$¢ (rasa T2 Xv).

Badania prowadzone w ramach niniejszego tematu mialy na celu: (i) okreslenie mechanizmu
dziedziczenia odporno$ci linii S. lycopersicum var. cerasiformae PI1114490 na Xv, (ii)
kontynuowanie rozpoczetych w poprzednich latach analiz polimorfizmu DNA linii
spolaryzowanych pod wzgledem odpornosci na Xv (Pl1114490 vs A 100), oraz (iii)
identyfikacj¢ regionow genomu pomidora zwigzanych z odpornoscig na Xv. Klasyczna
analiza genetyczna wykazata, ze rosliny w pokoleniu F, segregowaly zgodnie z modelem
dziedziczenia dwugenowego w stosunku 1R: 10I: 58S, co zostalo potwierdzone testem 2. W
badaniach nad identyfikacja roznic w sekwencjach DNA form o skrajnej reakcji na porazenie
przez Xv wykorzystano 200 par starterow, z ktorych tylko cztery okazaty si¢ polimorficzne.
Przeprowadzone w nastgpnym etapie badan mapowanie w oparciu o markery réznicujace linie
rodzicielskie (39 markeréw zidentyfikowanych w poprzednich latach badan oraz 4 markery
zidentyfikowane w b.r.) nie pozwolitlo jednak na wytypowanie regionéow genomu
odpowiedzialnych za badang cechg.

Temat badawczy 2
Poszukiwanie markeréw sprzezonych z genem | warunkujacym odporno$¢ pomidora na

fuzaryijne wiedniecie (rasa 1 Fol).

Celem drugiego tematu badawczego byla identyfikacja markerow sprzgzonych z genami
warunkujagcymi odporno$¢ pomidora na fuzaryjne wigdnigcie [Fusarium oxysporum f. sp.
lycopersici (Fol); rasa 1] (kontynuacja badan). W b.r. do identyfikacji polimorfizmu DNA
linii odpornej (LA 3475) i podatnej (A 100) na rase 1 Fol wykorzystano 50 par starterow
specyficznych do sekwencji nukleotydowych, zlokalizowanych migdzy markerami TG 523 i
TG 7 na krotkim ramieniu chromosomu 11, na ktorym zmapowano dominujacy gen |,
warunkujgcy odpornos¢ pomidora ras¢ 1 Fol. Zidentyfikowano 14 polimorficznych
markerow, ktorych przydatnos¢ weryfikowano nastepnie za pomoca metody BSA (Bulk
Segregant Analysis) na probach zbiorczych DNA podatnych i odpornych roslin F»,. Jednak dla
zadnego z tych markeréw nie uzyskano identycznych profili dla prob zbiorczych segregantow
oraz linii rodzicielskich.

Temat badawczy 3
Poszukiwanie markerow sprzezonych z genem pS warunkujacym funkcjonalna
meskosterylnos¢ pomidora.

Badania w obrgbie trzeciego tematu obejmowaty: (i) okreslenie przydatnosci markera T 1535,
opracowanego na podstawie sekwencji genu kodujacego syntaze 3-ketoacylo-CoA (SICERSG),
do selekcji funkcjonalnie meskosterylnych roslin typu ps w materialach hodowlanych o
réznym pochodzeniu, (ii) pordwnawcze analizy ekspresji genu SICER6 oraz jego homologow
w wybranych liniach ps oraz ptodnych oraz (iii) oznaczanie przepuszczalnosci kutykuli w
owocach pomidoréw linii meskosterylnych 1 ptodnych.

Przydatno$¢ markera T 1535 do identyfikacji genu ps okreslano z wykorzystaniem 80 roslin z
cechg markerowg kwiatu ps, wyselekcjonowanych z 10 linii hodowli PlantiCo Zielonki oraz
populacji F, pochodzacej ze skrzyzowania linii W 1.8 (ps) i M 4180 (ptodna). Brak roznic
pomiedzy detekcja markera T 1535 a fenotypem kwiatu u wszystkich 80 roslin ps (PlantiCo



Zielonki) oraz wysoka korelacja oceny fenotypowej i molekularnej w populacji F,
segregujacej pod wzgledem cechy ps, swiadcza o wysokiej wartosci diagnostycznej markera
T 1535 w identyfikacji genu ps.

Uwzgledniajac otrzymane wyniki, a takze dane literaturowe, z ktorych wynika, iz mutanty
slcer6 wykazuja znaczace fenotypowe podobienstwo zaréwno pod wzgledem budowy kwiatu,
jak 1 sterylno$ci do mutantéw ps, przeprowadzono poréwnawcze analizy ekspresji genu
SICER6 (Solyc02g085870.2) oraz jego homologow w wybranych liniach ps oraz ptodnych.
Obnizony poziom ekspresji genu SLCERG6 oraz jednego z jego homologow (Solyc12g049340)
we wszystkich analizowanych organach linii me¢skosterylnych moze sugerowaé istnienie
zwigzku mi¢dzy mutacjami slcer6 oraz ps.

Okreslano rowniez roznice przepuszczalnosci kutykuli w owocach pomidoréw pomiedzy
liniami ps a ptodnymi. Owoce linii ps charakteryzowaly si¢ znacznie intensywniejszg utratg
wody w poréwnaniu do owocow linii plodnych, niezaleznie od etapu rozwoju owocoéw, na
ktorym dokonywano pomiaréw. Wyraznie zwiekszajaca si¢ przepuszczalno$¢ dla wody w
komorkach epidermalnych owocow linii sterylnych w poréwnaniu do linii plodnych moze
swiadczy¢ o zmianie wlasciwosci kutykuli w efekcie mutacji ps.



