Zadanie 3.14. Wytworzenie materialéw wyjsciowych podkladek wegetatywnych dla jabloni
(Malus Mill.) odpornych na zgnilizne pierscieniowg podstawy pnia jabloni, wytrzymalych
na niskie ujemne temperatury oraz bezciernistych.

Cel zadania: 1) Wytworzenie cennych materiatow wyjsciowych podktadek wegetatywnych dla
jabtoni odpornych na zgnilizng pierscieniowa podstawy pnia jabtoni (Phytophtora cactorum) oraz
wytrzymatych na niskie ujemne temperatury i charakteryzujgcych sie brakiem cierni;
2) Opracowanie markeréw opartych na analizie sekwencji genomowych oraz ocenie stopnia
zroznicowania poziomu ich ekspresji, przydatnych do monitorowania ww. cech i selekcji
najcenniejszych genotypow podktadek dla jabtoni.

Opis zadania — zakres rzeczowy planowany na 2022 rok:

1) utrzymanie roslin w formie wegetatywnych kolekcji polowych, w karkasach, tunelach
foliowych, kulturach in vitro oraz w kriobankach zgodnie z normami mi¢dzynarodowymi;

2) dobor form rodzicielskich do krzyzowan w oparciu o ich cechy fenotypowe, testy
laboratoryjne i molekularng oceng stopnia pokrewienstwa metodami SSR-PCR oraz przy
zastosowaniu programow Statystycznych przeznaczonych do analizy skupien PCA, UPGMA,;

3) wykonywanie programoéw krzyzowan 0raz zbioér owocow, pozyskiwanie i wysiew nasion.
4) produkcja siewek w szklarni i sadzenie siewek w polowej kwaterze selekcyjnej;

5) pielegnacja, ocena i selekcja pozytywna w obrebie populacji siewek (oznaczanie pojedynkow
bedacych nosnikami pozadanych cech);

6) rozmnazanie tradycyjne i in vitro wyselekcjonowanych pojedynkow dla zatozenia kolekcji
klonow w celu ich dalszej oceny pod katem poziomu pozadanych cech;

7) ocena wartosci produkcyjnej klonow selekcyjnych i rozmnozenie najcenniejszych genotypow;

8) szczegolowa ocena wartosci produkcyjnej najbardziej wartosciowych —genotypow
w do$wiadczeniach pordwnawczych, z mozliwoscia zgloszenia ich do badan rejestrowych
COBORU, jako potencjalne nowe podktadki wegetatywne dla jabtoni, z uwzglgdnieniem
badan molekularnych (molekularna weryfikacja tozsamosci genetycznej i statusu
zdrowotnosci mieszancow pod katem choréb wirusowych);

9) testowanie wartosciowych genotypow pod wzgledem tolerancji na stresy biotyczne
i abiotyczne w warunkach kontrolowanych (sztuczne przemrazanie roslin, inokulacja roslin
zawiesing zarodnikow grzyba Phytophtora cactorum); przewidziane bedzie zalozenie
doswiadczenia (tunel) obejmujacego inokulacje roslin P. cactorum — sprawca zgnilizny
podstawy pnia jabtoni i ich oceng fenotypowg i molekularna;

10) zaktadanie i prowadzenie doswiadczen demonstracyjno-wdrozeniowych dla upowszechniania
nowych genotypow;

11)wyizolowanie DNA/RNA z tkanek roslin wytypowanych genotypow podktadek
zroznicowanych pod wzgledem ocenianych cech (wst¢pna ocena fenotypowa)
przeznaczonych do badan w tym z roslin inokulowanych P. cactorum;

12) wytypowanie sekwencji genow kandydujgcych oraz sekwencji transpozomowych (dostgpne
bazy, literatura, sekwencje o zréznicowanej ekspresji uzyskane z analiz NGS i inne),
do analizy qPCR poprzez opracowanie ich profili ekspresyjnych.

Planowane na 2022 r. mierniki dla zadania 3.14.:

1. liczba kombinacji w wykonanym programie krzyzowan: 7

2. liczba uzyskanych materiatow wyjsciowych 0 pozadanych cechach: 4 klony

3. liczba wytypowanych sekwencji DNA/RNA dla pozadanych cech: 2



