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Badanie molekularnych mechanizméw odpornosci ogorka na najwazniejsze czynniki
biotyczne i abiotyczne
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CEL PROJEKTU

e Konstrukcja wysokorozdzielczej mapy genetycznej, ktora postuzy do identyfikacji
I mapowania genow warunkujacych odpornos¢ ogoérka na Pseudoperonospora cubensis,
wywotujgcego najgrozniejsza chorobe tego gatunku - maczniaka rzekomego dyniowatych.

e Analiza transkryptoméw linii ogérka o zréznicowanym poziomie tolerancji na susze
w celu wytypowania gendow ulegajacych zroznicowanej ekspresji pod wptywem stresu
niedoboru wody.

REALIZOWANE ZADANIA

Materiatem do badan b¢da nowe zrodta odpornosci na P. cubensis, podatne odmiany

kontrolne, populacja mapujagca RIL F7 wyprowadzona ze skrzyzowania genotypow
0 skrajnych warto$ciach badanej cechy oraz populacje mieszancowe otrzymane ze
skrzyzowania nowych odpornych zrédet. W oparciu o markery wygenerowane metoda
DArTseq (ang. Diversity Arrays Technology sequencing) oraz fenotypowa ocen¢ mapujacej
populacji RIL zostanie skonstruowana wysokorozdzielcza mapa genetyczna, ktora postuzy do
identyfikacji i charakterystyki loci cech ilosciowych QTL (ang. Quantitative Trait Loci)
zwigzanych z odpornoscia ogorka na P.cubensis. Porownanie otrzymanych wynikow
z zsekwencjonowanym genomem ogorka umozliwi wnioskowanie o charakterze genow
warunkujgcych te ceche oraz selekcje potencjalnych genow kandydatow. Corocznie
sprawdzana bedzie stabilno$¢ cechy odpornosci wykazywanej przez nowo zidentyfikowane
linie odporne na patogena wystepujacego lokalnie w uprawach ogorka w réznych regionach
Polski.
W przypadku badan dotyczacych stresu suszy, planuje si¢ przeprowadzenie poréwnawczej
analizy transkryptomow linii ogorka o zréznicowanym poziomie tolerancji na stres niedoboru
wody celem wytypowania genow ulegajacych zroznicowanej ekspresji pod wptywem suszy.
Na podstawie uzyskanych wynikow zostang wybrane geny kandydackie zwigzane z tolerancja
ogorka na deficyt wody, ktorych rola w mechanizmach tolerancji bgdzie weryfikowana
metodg Real-Time PCR.

GRUPY DOCELOWE

Uzyskane wyniki badan zostang przedstawione w formie oryginalnych publikacji oraz
artykutow popularno-naukowych 1 beda skierowane do szerokiego gremium odbiorcéw, jak
instytucje naukowe i wyzsze uczelnie oraz firmy hodowlano-nasienne. Udziat firm
hodowlano-nasiennych w realizacji projektu przewiduje dostarczenie materiatbw ogorka
0 zroznicowanej reakcji na P. cubensis oraz zatozenie do$§wiadczen polowych z wybranymi
genotypami ogorka celem testowania ich odpornosci na patogena w warunkach naturalnej
infekcji.



EFEKTY WYNIKAJACE Z REALIZACJI PROJEKTU

Porownanie podtoza genetycznego odpornosci na P cubensis W  nowo
zidentyfikowanych zrédtach ogorka odpornych na patogena dostarczy informacji przydatnych
do potencjalnego piramidowania genéw w celu zapewnienia efektywnej 1 trwalej odpornosci
genotypow ogorka podczas silnej presji patogena. Spodziewanym efektem wymiernym
proponowanych badan bedzie identyfikacja markerow DNA sprzezonych z odpornoscig
ogorka na P. cubensis oraz tolerancja tego gatunku na stres deficytu wody, ktére beda mogly
postuzy¢ jako narzedzia selekcyjne w metodzie MAS, umozliwiajgc przeprowadzenie
efektywnej selekcji i skrdcenie procesu hodowlanego, a w efekcie koncowym otrzymanie
odmian ogorka tolerancyjnych na susze i odpornych na maczniaka rzekomego dyniowatych.



