ZADANIE 44

Opracowanie markeréw molekularnych dla odpornosci roslin porzeczki czarnej
(Ribes nigrum L.) na wazne patogeny i szkodnika
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CEL PROJEKTU

Celem badan be¢dzie ocena zrdznicowania genetycznego grzyba Cronartium ribicola,
sprawcy rdzy wejmutkowo-porzeczkowej, ocena polowej podatnosci na te¢ chorobe
wybranych genotypow w warunkach naturalnej infekcji 1 po sztucznym zakazeniu
zarodnikami tego patogena, poszukiwanie markeré6w molekularnych sprzgzonych z genami
odpornosci roslin na C. ribicola, testowanie roslin wybranych genotypow porzeczki czarnej
na obecno$¢ wirusa rewersji porzeczki czarnej (Blackcurrant reversion virus, RBV) oraz
innych wiruséw: Blackcurrant leaf chlorosis virus, BCIV i Blackcurrant virus A, BCVA,
a takze ocena fenotypowa stopnia zasiedlenia wybranych genotypow porzeczki czarnej przez
wielkopgkowca porzeczkowego (Cecidophyopsis ribis).

REALIZOWANE ZADANIA

W pierwszym etapie badan dazy¢ si¢ bedzie do uzyskania informacji na temat genetyki
populacji i epidemiologii Cronartium ribicola, sprawcy groznej dwudomowej choroby
grzybowej — rdzy wejmutkowo-porzeczkowej (WPBR). Nastepnie bedzie analizowane
zréznicowanie genetyczne 30 populacji tego patogena wybrang technikg fingerprinting DNA.
Uzyskane produkty PCR zostang poddane analizie wielkosci (obliczone wartosci beda
analizowane z wykorzystaniem programoéw do genetyki populacyjnej) w celu
scharakteryzowania i porownania badanych populacji pod katem ogdlnego pokrewienstwa,
indeksu zmienno$ci 1 czgstoSci wystgpowania alleli oraz ogdlnej struktury genetycznej na
podstawie analizowanych loci. Wykonane bedg badania nad oceng stopnia podatnosci na rdzg
wejmutkowo-porzeczkowa wybranych genotypéw w warunkach naturalnej infekcji patogena
I sztucznej inokulacji roslin porzeczki czarnej zarodnikami grzyba C. ribicola w warunkach
szklarniowych. Kolejne badania dotyczy¢ beda opracowania markeréw molekularnych
sprzezonych z genami odpornosci roslin porzeczki czarnej na C. ribicola. Analiza zostanie
przeprowadzona technika PCR z wykorzystaniem markerow RAPD i SSR. Prowadzi¢ si¢
bedzie takze testy na obecno$¢ wirusa rewersji porzeczki czarnej (Blackcurrant reversion
virus, RBV) oraz na Blackcurrant leaf chlorosis virus, BCIV zwigzanego z chlorozg
porzeczki czarnej i Blackcurrant virus A, BCVA, powodujacego deformacje lisci.
W badaniach tych stosowana bedzie technika odwrotnej transkrypcji — tancuchowej reakcji
polimerazy, RT-PCR. Badania nad oceng fenotypowsa stopnia zasiedlenia wybranych
genotypow porzeczki czarnej przez wielkopgkowca porzeczkowego (Cecidophyopsis ribis)
przeprowadzone beda na roslinach w do§wiadczeniu polowym, tzw. ,,polu $mierci”.

GRUPY DOCELOWE

Uzyskane wyniki badan w formie publikacji i artykuléw popularno-naukowych beda
skierowane do szerokiego gremium odbiorcow, jak instytucje naukowe i wyzsze uczelnie,
Osrodki Doradztwa Rolniczego, firmy hodowlane oraz gospodarstwa sadownicze
I szkoltkarskie.



EFEKTY WYNIKAJACE Z REALIZACJI PROJEKTU

Dotychczas w Instytucie Ogrodnictwa w Skierniewicach nie prowadzono badan nad
oceng molekularng stopnia odpornosci odmian porzeczki czarnej w hodowlanej kolekcji oraz
tych uprawianych na plantacjach towarowych w naszym kraju na choroby grzybowe (rdza
wejmutkowo-porzeczkowa) i wirusowe (rewersja BRV, BCIV i BCVA) oraz wielkopakowca.
Diagnostyka 1 identyfikacja tych agrofagow jest wazna nie tylko dla prowadzenia
prawidlowej ochrony roslin przez naszych producentow, ale przede wszystkim dla
ukierunkowania prac hodowlanych. Szczegotowe analizy molekularne w poszukiwaniu
donoréw genow odpornosci na w/w patogeny i szkodnika sa priorytetowe. Genotypy
Z potwierdzong odpornoscig beda wartosSciowymi materiatami wyjSciowymi (formami
rodzicielskimi) w programach krzyzowan, w ramach prowadzonej hodowli odpornosciowe;j
porzeczki czarnej w Instytucie Ogrodnictwa — PIB w Skierniewicach.



