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Analiza genetyczna wybranych genotypow brzoskwini (Prunus persica L.)
z wykorzystaniem czynnikowego ukladu krzyzowan i markeréw molekularnych
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CEL PROJEKTU

Celem proponowanych badan jest uzyskanie wiedzy na temat wartosci hodowlanej
wybranych genotypdéw rodzicielskich brzoskwini, w oparciu o ocen¢ ich ogolnej
I specyficznej zdolnosci kombinacyjnej (GCA 1 SCA), pod wzglegdem kilku cech
determinujacych sile wzrostu 1 intensywno$¢ owocowania drzew oraz jako$¢ zewngtrzng
I wewnetrzng owocoéw, a takze wytypowanie markerow molekularnych skorelowanych
Z regionem genomu warunkujacym kolor migzszu oraz wielko§¢ owocow.

REALIZOWANE ZADANIA

Materiatem badawczym beda siewki brzoskwini uzyskane z programu krzyzowan
(wykonanego w uktadzie czynnikowym) 4 genotypdéw matecznych i 5 genotypdéw ojcowskich,
zréznicowanych pod wzgledem cech fenotypowych owocow  (z6tto-, biato-
i fioletowomigzszowe, okragle i plaskie, z omszong skorka i nektaryny oraz o migzszu
mickkim i twardym - twardki) i wywodzacych si¢ z réoznych rejondow geograficznych §wiata.
W pierwszym roku badan wszystkie siewki rosnace w doswiadczeniu poddane bgda testom
molekularnym dla weryfikacji ich rodowodu (wykorzystane beda startery zidentyfikowane
W oparciu o pelng analiz¢ molekularng — polimorfizm DNA — wszystkich uzytych do
hybrydyzacji form rodzicielskich). Ocena fenotypowa roslin prowadzona bgdzie na siewkach
nalezacych do 20 rodzin mieszaficowych. Dla najlepszych pojedynkoéw bedzie kontynuowana
ocena pod katem jakosci zewnetrznej i wewngtrznej owocow. W oparciu o uzyskane wyniki
oceny indywidualnej siewek brzoskwini, obliczone zostang $rednie arytmetyczne wartosci
badanych cech dla kazdego powtdrzenia. PO ukonczeniu pelnej oceny fenotypowej siewek
pokolenia Fi1, wykonana zostanie analiza wariancji dla uktadu czynnikowego w celu
oszacowania efektow ogolnej (GCA) 1 specyficzne] (SCA) zdolnosci kombinacyjnej form
rodzicielskich oraz wspotczynnika relatywnego znaczenia GCA i SCA w genetycznym
uwarunkowaniu badanych cech (GPR). Badania obejmowac beda takze poszukiwanie
markeré6w molekularnych silnie sprzgzonych z regionem genomu warunkujagcym barwe
migzszu 1 wielko§¢ owocow.

GRUPY DOCELOWE

Uzyskane wyniki badan w formie publikacji 1 artykulow popularno-naukowych beda
skierowane do szerokiego gremium odbiorcow, jak instytucje naukowe i1 wyzsze uczelnie,
Osrodki Doradztwa Rolniczego, firmy hodowlane oraz gospodarstwa sadownicze
i szkotkarskie.

EFEKTY WYNIKAJACE Z REALIZACJI PROJEKTU

Najlepsze pojedynki wzbogaca pule genowa odmian brzoskwini, utrzymywang przez
Instytut Ogrodnictwa — Panstwowy Instytut Badawczy w Skierniewicach. Oszacowanie
efektow ogolnej (GCA) 1 specyficznej (SCA) zdolnosci kombinacyjnej wskaze, ktore
z badanych form rodzicielskich sg najbardziej przydatne do hodowli twoérczej odmian



brzoskwini, ukierunkowanej na uzyskanie genotypéw wytwarzajagcych wysoki plon
atrakcyjnych owocow oraz przystosowanych do uprawy w chlodniejszej strefie klimatu
umiarkowanego. Najlepsze z uzyskanych pojedynkéw beda mogly by¢ wykorzystane do dalszej
hodowli, a najbardziej wartoSciowy z nich moze nawet sta¢ si¢ odmiang. Wytypowanie
markerow molekularnych silnie sprzg¢zonych z regionem genomu warunkujacym barwe
migzszu 1 wielko§¢ owocow umozliwi w przysztosci selekcje siewek brzoskwini pod katem
wytwarzania duzych owocow z zottym migzszem we wczesnym etapie wzrostu roslin, co
znacznie obnizy koszty hodowli.



