Zadanie 74 Badania nad saturacja mapy genetycznej ‘Elsanta’ x ‘Senga Sengana’
pod katem lokalizacji gendéw sprzezonych z waznymi cechami
uzytkowymi truskawki (Fragaria x ananassa)

Streszczenie

Projekt jest ukierunkowany na utworzenie saturowanej mapy genetycznej truskawki
dwoch powszechnie uprawianych odmian ze zlokalizowanymi na niej regionami genomu,
warunkujgcymi wystgpienie w tych roslinach waznych cech uzytkowych. Mapa genetyczna,
na ktérej sg zlokalizowane loci genéw warunkujgcych te pozgdane cechy, pozwala na
ustalenie korelacji w dziedziczeniu ww. cech, i tym samym ma szanse znaczgco utatwic
planowanie programéw krzyzowan.

Badania bedg prowadzone na duzej populacji mapujgcej, pozyskanej w wyniku
krzyzowania dwéch bardzo popularnych w Polsce odmian. Baze wyjsciowg bedzie stanowi¢
opracowany przez nas szkielet mapy genetycznej ‘Elsanta’ x ‘Senga Sengana’ (Badania
Podstawowe na rzecz Postepu Biologicznego, 2011-2013). Istniejgcy szkielet, obejmujgcy
okoto 150 markeréw mikrosatelitarnych, zostanie obecnie zageszczony przy uzyciu
podwojonej puli markeréw SSR, pobranych z baz danych dla rodzaju Fragaria (zasada
kolinearnosci). Ich wprowadzenie pozwoli na petniejszg charakterystyke siedmiu grup
sprzezen F. x ananassa i umozliwi doktadne zlokalizowanie wygenerowanych w trakcie
badan markeréw DNA, sprzezonych (a) z cechami odpornosci truskawki na wazne
z ekonomicznego punktu widzenia choroby oraz (b) markeréw innych, wybranych cech roslin
i (c) cechami zwigzanymi z jakoscig owocéw. Przewidziana jest réwniez identyfikacja
regionow QTL (Quantitative Trait Loci) w przypadku poligenicznych cech iloSciowych.
Uzyskana mapa bedzie stanowi¢ unikalne zrédto wiedzy o interakcjach genetycznych miedzy
waznymi cechami truskawki, niezwykle przydatne dla nowoczesnych, polskich programow
hodowlanych tego gatunku.

Cele zadania

Celem badah jest utworzenie zageszczonej mapy genetycznej, wskazujgcej korelacje
w dziedziczeniu waznych gospodarczo cech truskawki. Zgodnie z podstawowymi zasadami
genetyki powinno by¢ to mozliwe po ustaleniu grup sprzezeh (potozenie grup markeréw
wyjsciowych i markeréw cech na roznych chromosomach lub w obrebie pojedynczego
chromosomu) i ocenie odlegtosci mapowych miedzy markerami badanych cech w obrebie
kazdej z grup sprzezeh w zageszczonej mapie.

Planowany okres realizacji zadania
84 m-ce (lata 2014-2020)

Informacja o uzyskanych wynikach badan

Wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania bedg niezwtocznie zamieszczane
na stronie internetowej Instytutu Ogrodnictwa (http://www.inhort.pl/projekty-finansowane-
przez-mrirw-w-2014-2020-r.), nie pozniej niz do dnia 15 stycznia nastepnego roku, oraz bedg
dostepne nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.
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