Zadanie 99 Badanie molekularnego mechanizmu odpornosci na kile kapusty
(Plasmodiophora brassicae) u roslin z rodzaju Brassica.

Streszczenie:

Kita kapusty wywolywana przez pierwotniaka Plasmodiophora brassicae Wor.,
powoduje ogromne straty w uprawach roslin kapustowatych. Jest to bezwzgledny pasozyt
porazajacy gltéwnie gatunki z rodziny kapustowatych: rzepak, rzepik, gorczyce, kapuste i
kalafior. Patogen wyniszcza system korzeniowy roslin zywicielskich, w wyniku czego obniza
si¢ ich zdolnosci do pobierania sktadnikow pokarmowych i wody. Porazone rosliny w
szybkim czasie wiedng i zamieraja. Wedlug danych z Os$rodkéw Doradztwa Rolniczego,
obecnie blisko 30% plantacji roslin warzywnych i rzepaku jest porazonych przez ta chorobe.
Oczekuje si¢, ze prognozowane ocieplenie klimatu bedzie sprzyjato dalszemu
rozprzestrzenianiu si¢ patogena i przyczyni si¢ do zwigkszenia powodowanych przez niego
strat.Kit¢ kapusty mozna zwalcza¢ chemicznie poprzez doglebowe stosowanie fungicydow,
lecz jest to metoda kosztowna i szkodliwa dla $rodowiska. Ponadto pomocne w zwalczaniu
choroby sa zabiegi agrotechniczne, jednak ich skutecznos$¢ jest ograniczona. Dlatego jednym
z priorytetow programéw hodowlanych jest hodowla roslin odpornych. W obrgbie rodzaju
Brassica istnieje kilka zrodet odpornosci, jednak skompilowane relacje genetyczne pomigdzy
poszczegolnymi gatunkami roslin kapustowatych utrudniajg postep w hodowli. Poznanie
mechanizmu odporno$ci umozliwi bardziej efektywng strategic hodowlang. W ramach
zadania wykonana zostanie analiza transkryptomow porazonych i zdrowych roslin kapusty
glowiastej, kapusty pekinskiej, jarmuzu, brukwi i rzepy ro6znigcych si¢ poziomem i typem
odpornosci na kite kapusty. Analiza ekspresji i funkcji genow kodujacych biatka
zaangazowane w reakcje obronne u tych roslin pozwoli na lepsze zrozumienie mechanizmoéw
lezacych u podstawy odpornosci na kite i na wytypowanie markerow przydatnych w hodowli
odpornosciowej (MAS).

Cele zadania:

Celem projektu jest poznanie molekularnego i komérkowego mechanizmu odpornos$ci
na kit¢ kapusty u ro$lin z rodzaju Brassica. Metoda badawczg bedzie analiza ekspresji genow
w odpowiedzi na infekcje Plasmodiophora brassicae u wybranych gatunkow, odmian i linii
hodowlanych roslin z rodzaju Brassica charakteryzujacych si¢ zréoznicowang podatnos$cia na
porazenie patogenem. Wytypowane zostang markerowe geny odpornosci kapusty na kile
kapusty. Wyniki przyczynig si¢ do poglebienia wiedzy o mechanizmach reakcji rosliny na
infekcje patogenem, w tym do identyfikacji genow/biatek warunkujacych odpornos¢ na
chorobg. Wygenerowane markery molekularne moga by¢ przydatne w hodowli tworczej
ukierunkowanej na otrzymanie nowych odmian odpornych.

Planowany okres realizacji zadania:
72 m-ce (2015 — 2020)

Informacja o uzyskanych wynikach badan:

Wyniki uzyskane w kazdym roku realizacji zadania beda niezwlocznie zamieszczane
na stronie internetowej Instytutu Ogrodnictwa (http://www.inhort.pl/projekty-finansowane-
przez-mrirw-w-2014-2020-r.), nie pdzniej niz do dnia 15 stycznia nastepnego roku, oraz beda
dostepne nieodptatnie dla wszystkich zainteresowanych.
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