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CELE PROJEKTU

W 2021 r. realizowano trzy tematy badawcze, ktérych celem bylo:

vOcena wzrostu siewek 20 rodzin mieszancowych brzoskwini
pokolenia F, (femat badawczy 1)

vOcena zréznicowania genetycznego form rodzicielskich brzoskwini
oraz przygotowanie biblioteki polimorficznych amplikonéw do
weryfikacji ich potomstwa (femat badawczy 2)

v Ocena polimorfizmu DNA roslin pokolenia F, nalezacych do 20 rodzin
mieszancowych i eliminacja roslin pochodzacych z nieplanowanego
krzyzowania (femat badawczy 3)

Tematy zrealizowano zgodnie z harmonogramem, InHort
a cele osiagnieto sTYruT ossoonicTwh @1



MATERIALY | METODY

1. Ocena wzrostu siewek 20 rodzin mieszancowych brzoskwini pokolenia F,

v" 4 genotypy mateczne (‘Elberta’, ‘Madison’, ‘Nr 3884’ i ‘Fioletowomigzszowa’ — miazsz koloru bordowego)
v' 5 genotypéw ojcowskich (‘Royal Glory’, ‘Harrow Diamond’, ‘Harblaze’, ‘KD1/2/19’ i ‘T5’)

2. Ocena zréznicowania genetycznego form rodzicielskich brzoskwini oraz przygotowanie
biblioteki polimorficznych amplikonéw do weryfikacji ich potomstwa
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WYNIKI

Temat badawczy 1

v Srednio dla form matecznych najwieksza site wzrostu,
wyrazong srednicg pnia pedu przewodnikowego, posiadaty
siewki uzyskane z genotypu Fioletowomigzszowa.
Przecietnie dla 5 rodzin, w ktérych genotyp ten byt forma
mateczna, srednica pnia siewek wynosita 26,7 mm.

v"Najmniejszg srednice pnia mialy siewki uzyskane z odmian
matecznych ‘Madison’ (24,4 mm) i ‘Elberta’ (25,2 mm).

v'Najsilniej rosty siewki uzyskane ze skrzyzowania
genotypow: Fioletowomigzszowa x KD1/2/19 — 27,9 mm oraz
Nr 3884 x T5 - 27,9 mm.

v"Najstabszy wzrost wykazaty siewki z rodziny mieszancow
‘Elberta’ x ‘Harblaze’— 22,6 mm.

Whnioski

1.Sita wzrostu siewek brzoskwini uzalezniona jest od krzyzowanych form rodzicielskich.

2.Sposrod ocenionych 20 rodzin mieszancowych najsilniejszy wzrost wykazuja siewki, ktérych forma
mateczng jest genotyp Fioletowomigzszowa. InH Ol't
l.
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WYNIKI

Temat badawczy 2

» Analizowano 9 genotypéw rodzicielskich - 4 formy mateczne oraz 5 ojcowskich
roznigcych sie pod wzgledem cech fenotypowych owocow (zoto-, biato-
| bordowowomigzszowe, okrggte i ptaskie, z omszong skorkg i nektaryny oraz
0 migzszu miekkim i twardym - twardki), wywodzacych sie z réznych rejonow
geograficznych sSwiata. tgcznie przeprowadzono 1080 reakcji amplifikacji
z 20 oligonukleotydami, uzyskano 97 amplikonéw, z ktérych 7 byto monomorficznych.

»Dtugos¢ polimorficznych amplikonéw charakteryzujgcych testowane geotypy
rodzicielskie brzoskwini wahata sie od 50 do 1070 pz.

»Genotypy B-114 (fioletowomigzszowa), B-T5, ‘Royal Glory’, ‘Madison’, ‘Harrow
Diamont’, B-3884, ‘Elberta’, KD1/2/19 | ‘Harblaze’ scharakteryzowano na podstawie
odpowiednio 35, 36, 32, 30, 38, 35, 41, 35 36 polimorficznych fragmentéw DNA.

»Utworzono biblioteke polimorficznych amplikonéw w reakcji z 20 parami
oligonukleotydéw. Uzyskane dane postuzyty do wytypowania 6 starterow dla kazdej
z dwudziestu rodzin siewek do potwierdzenia tozsamosci mieszancow uzyskanych

w podzadaniu 1. InHort=-
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WYNIKI TEMAT BADAWCZY 2 c.d.

Przyktadowe elektroforegramy produktow amplifikacji metodg SSR na matrycach DNA z genotypow !

rodzicielskich brzoskwini

B-114 B-T5 Royal | Madison Harrow B-3884 Elberta | KD1/2/19 Harblaze
SUARIER Glory Diamont
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Fragment biblioteki amplikonéw SSR, uzyskanych w reakcji z 20 oligonukleotydami, dla genotypow
rodzicielskich brzoskwini

Whnioski

1. Uzyskane amplikony umozliwiajg petne rozréznienie analizowanych form rodzicielskich brzoskwini.

2. Utworzona biblioteka polimorficznych amplikonéw umozliwia weryfikacje mieszancow InHort
z planowanych krzyzowan. INSTYTUT OGRODNICTWA



WYNIKI

Temat badawczy 3

>

Na matrycach DNA wyekstrahowanych z 800 roslin nalezgcych do 20 rodzin uzyskanych
w wyniku krzyzowan czterech form matecznych: Elberta, Madison, B-3884 i B-114 z piecioma
ojcowskimi: ‘Royal Glory’, ‘Harblaze’, ‘Harrow Diamond’, KD1/2/19, B-T5, przeprowadzono analize
polimorfizmu DNA metodg SSR.

tacznie przeprowadzono 15120 reakcji amplifikacji z 6 parami oligonukleotyddw, uzyskano
482 amplikony, z ktérych 8 byto monomaorficznych.

Dtugos¢ polimorficznych amplikonéw charakteryzujgcych testowane geotypy rodzicielskie
brzoskwini wynosita od 50 do 1070 pz.

Okreslono procentowy udziat amplikondw pochodzgcych od formy matecznej, ktoéry wynosit
od 58% do 80% .

Potwierdzono status mieszanca dla 799 z 800 testowanych genotypow.

Najwyzszy procentowy udziat formy matecznej obserwowano na matrycach DNA z mieszancéw nr:
161-200 (‘Elberta’ x B-T5), 321-360 (‘Madison’ x KD 1/2/19), 361-400 (‘Madison’ x B-T5), 401-440
(B-3884 x ‘Royal Glory’), 441-480 (B-3884 x ‘Harblaze’), 601-640 (B-114 x ‘Royal Glory’) i 681-720
(B-114 x ‘Harrow Diamond’), ktéry wynosit odpowiednio 80%, 75% i 71%, 73%, 77%, 71% i 74%,
najnizszy zas dla mieszancédw nr 1-40 o rodowodzie ‘Elberta’ x ‘Royal Glory’, 41-80
(‘Elberta’ x ‘Harblaze’), 201-240 (‘Madison’ x ‘Royal Glory’), 241-280 (‘Madison’ x ‘Harblaze’),
521-560 (B-3884 x KD 1/2/19), 561-600 (B-3884 x B-T5) oraz 721-760 (B-114 x KD 1/2/19) i wynosit
on odpowiednio 60%, 59%, 58%, 60%,61%, 60% oraz 60%.

Nie potwierdzono tozsamosci mieszanca dla genotypu nr 8 pochodzgcego z kombinacji krzyzowan
k. 18 (B-114 x ‘Harrow Diamond’).



Temat badawczy 3
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Przyktadowy elektroforogram produktéw amplifikacji, mieszance
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z krzyzowania k1 (‘Elberta’ x ‘Royal Glory’)

MIESZANCE (NR) 1-40 41-80 81-120 121-160 | 161-200 | 201-240 | 241-280
Liczba amplikonéw mieszancéw 31 20 33 30 23 24 20
Produkty mono M/O 1 3 2 2 8 5 5
Produkty polimorf. M 18 10 20 19 12 11 9
Produkty polimorf. O 12 7 11 9 3 8 6
Pokrewienstwo M: 60% 59% 64,5% 68% 80% 58% 60%
Pokrewienstwo O: 40% 41% 35,5% 32% 20% 42% 40%

Fragment tabeli przedstawiajgcy srednig ocene pokrewienstwa genetycznego mieszancow wzgledem
form rodzicielskich (M/O) i potwierdzenie statusu mieszanca w oparciu o analize profili segregacyjnych.

Whnioski

1. Rosliny pokolenia F, nalezgce do 20 rodzin mieszancowych o potwierdzonym statusie

InHort..
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genetycznym stanowig 799 z 800 testowanych genotypow brzoskwini.



