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CELE PROJEKTU

vOcena fenotypowa populacji siewek jabloni pokolenia F,
oraz przygotowanie materialu roslinnego do zalozenia
doswiadczenia polowego. (femat badawczy 1)

v'Weryfikacja tozsamosci genetycznej genotypow

mieszancowych uzyskanych, w wyniku krzyzowania odmian
‘Free Redstar i ‘Trinity’ oraz analiza segregaciji
zidentyfikowanych alleli polimorficznych segregujacych w
populacji mapujacej - wstepna analiza uzyskanej mapy
genetycznej. (femat badawczy 2)

Tematy zostaty w peini zrealizowane, a cele osiagniete.
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MATERIALY | METODY

1. Materiat do badan - 696 siewek pokolenia F,, otrzymane ze
skrzyzowania:
v forma mateczna — 1.“TRINITY’ — czerwona barwa migzszu
v forma ojcowska — 2.FREE REDSTAR’ — biata barwa miazszu,
donor cech odpornosci na parcha jabtoni, mgczniaka jabtoni i
zaraze ognhiowg

2. Szczepienie wierzchotkéw pedow przewodnikowych siewek na
podktadce M.9 (produkqa tunelowa)

3. Sadzenie drzewek w polowej kwaterze hodowlane] w Sadzie
Doswiadczalnym w Dabrowicach
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MATERIALY | METODY

MATERIAL ROSLINNY - (populacja mapujaca ‘Free Redstar’ x ‘Trinity’ - 192
rosliny)

IZOLACJA GENOMOWEGO DNA (Aldrlch&Culls) = :

AMPLIFIKACJA FRAGMENTOW DNA

Warunki reakcji PCR ‘Touch down’ :

96°C - 30”
65°C - 90” 4x (-1°C/cykl)
72°C - 60”

96°C - 30” H

60°C - 60” 35x
72°C - 60”

Ocena statusu mieszanca - 5 SSR, analiza UPGMA, dendrogram (korelacja - Persona), PCA

Sporzadzanie mapy genetycznej - 20 SSR, zlokalizowanych w chromosomach Il, V i XVI
genomu Malus

Analiza bioinformatyczna:

Odlegtosci mapowe (cM) - funkcja Kosambi.

Sprzezenia miedzy allelami - LOD (LOD 2 3)

Prawdopodobienstwo znalezienia sprzezen - ML (Maximum Likelihood)
Ocena zaleznosci pomiedzy rzeczywistym a teoretycznym rozkiadem
genotypow w populacji segregujacej - test CHI-KWARAT : X2

Czestos¢ rekombinacji pomiedzy zidentyfikowanymi allelami - REC < 50 |I'IH0l't

» Graficzny obraz mapy genetycznej - Map Chart 2.0 1
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WYNIKI

v Dla kazdej z 696 siewek wykonano ocene sity wzrostu wyrazong srednicg (w mm) i wysokoscia
pedu przewodnikowego (w cm) po zakonczeniu wegetacji roslin (24-26.10.2022 r.)

Wysokos$é pedu Srednica pedu
) przewodnikowego przewodnikowego
Srednia dla 696 siewek (cm) (mm)
196,4 8,82

v' W zyciowym cyklu rozwojowym drzewiastych roslin sadowniczych rozmnazanych z nasion,
takich jak jabton, wystepuje okres juwenilny (mtodociany). Obejmuje on poczatkowa faze zycia,
w czasie ktérego rosliny te nie sg zdolne do zakwitania i wydawania owocéw.

v" Najbardziej efektywnym sposobem przetamywania fazy juwenilnej siewek jabtoni jest silne
promowanie ich wzrostu, tak aby po wysiewie nasion mogly one uzyskac¢ jak najwieksza
wysokosé pedu przewodnikowego, tj. co najmniej 2 m w ciggu jednego roku uprawy.

v Wiadomo jest, ze im wyzsze uzyska sie siewki, z ktorych pobiera sie zrazy do szczepienia
(powyzej 150 cm), tym otrzymane w wyniku zimowego szczepienia drzewka jabtoni wczesniej i
intensywniej zakwitng i zaowocujq.
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WYNIKI
Weryfikacja statusu mieszanca

Dendrogram
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Potwierdzono status molekularny 94 roslin genotypow mieszancowych ‘Free Redstar’ x
“Trinity’. W PCA badane obiekty zgrupowano w dwa zbiory: (i) - genotypy posiadajace
allele pochodzace od ‘Free Redstar’, (ii) - genotypy posiadajace allele pochodzace od

“Trinity’.
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WYNIKI

Sporzadzanie zintegrowanej mapy genetycznej ‘FR’ x ‘T’
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Zintegrowana mapa ‘FR’ x ‘T’ zawiera 14 grup sprzezen, pokrywajacych
277 cM genomu jabtoni.
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Lacznie zidentyfikowano loci 62 alleli markerow SSR. INSTYTUT 0GRoDNICTWA B
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WNIOSKI

v Silny wzrost siewek mozna uzyskaé¢ uprawiajgc je w pojemnikach, np. w cylindrach foliowych
ustawionych pod ostonami, w nieogrzewanych wysokich tunelach foliowych. Zaletg produkcji
siewek jabtoni w pojemnikach jest znaczne skrécenie ich okresu juwenilnego. W takich
warunkach, w ciggu jednego roku uprawy, pedy przewodnikowe siewek uzyskujag wysokosé
nawet ponad 2 m. Po naszczepieniu wierzchotkéw takich pedéw na podktadke kartowg uzyskuje
sie drzewka, ktére w duzym procencie zakwitng i zaowocujg juz w nastepnym roku po
posadzeniu w polu.

v Sporzadzona wstepna mapa genetyczna dla odmian ‘Free Redstar’ produkujgcej owoce o biatym
migzszu i ‘Trinity’, wytwarzajacej owoce o czerwonym migzszu, wzbogacana w kolejnych latach
nowymi loci markeréw SSR, postuzy do identyfikacji regionobw genomoéw obu odmian
regulujacych ceche barwy owocoéw jabtoni.
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