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CELE PROJEKTU

1. Ocena wybranych cech fenotypowych (sita wzrostu
| kolcowos¢ peddéw) siewek, nalezacych do 40 rodzin
mieszancow oraz Ich form rodzicielskich
w doswiadczeniu polowym.

2. Ocena zroznicowania genetycznego 13 form
rodzicielskich maliny czerwonej, réznigcych sie pod
wzgledem wielu cech biologicznych uwarunkowanych
genetycznie, a zwlaszcza pory dojrzewania, jakosci
owocow | kolcowosci pedow.

Cele zostaly osiagniete.
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MATERIALY | METODY

TEMAT BADAWCZY 1. Indywidualna ocena cech fenotypowych roslin
wszystkich rodzin mieszancoéw maliny wtasciwej i ich form rodzicielskich

»> Materiat roslinny: siewki 40 rodzin mieszancéw, uzyskanych w wyniku realizacji
programu krzyzowan w ukladzie czynnikowym 10 form matecznych maliny witasciwej -
‘Glen Ample’, ‘Przehyba’, ‘Cowichan’, ‘Willamette’, ‘Veten’, ‘Tulameen’, ‘Sokolica’,
‘Canby’, ‘Schonemann’, ‘Laszka’ oraz 3 form ojcowskich M-258 (‘Glen Ample’ x
‘Sokolica’), M-345 (‘Canby’ x ‘Polana’) oraz M-378 (‘Glen Ample’ x ‘Polka’), a takze siewki
uzyskane z samozapylen form matecznych.

» Skaryfikacja i stratyfikacja nasion, produkcja siewek i sadzonek form rodzicielskich
w szKklarni

» Zalozenie doswiadczenia polowego (uktad blokéw losowych, trzy powtdrzenia po 15
siewek i po 5 roslin form rodzicielskich).

» Indywidualna ocena bonitacyjna wszystkich siewek i ich form rodzicielskich
w doswiadczeniu polowym pod wzgledem cech:
* sita wzrostu roslin — pomiar wysokosci kazdej siewki po zakonczonej wegetacji (w cm),

» kolcowosc¢ pedow — po zakonczonej wegetacji oceniana srodkowa czesc¢ pedow przy uzyciu
skali bonitacyjnej 0-4, w ktorej 0 to brak kolcow, a 4 to silna kolcowosc.
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MATERIALY | METODY

TEMAT BADAWCZY 2. Ocena stopnia polimorfizmu DNA 13 form
rodzicielskich uzytych w programie krzyzowan

> Material roslinny: 13 genotypéw maliny wilasciwej - ‘Glen Ample’, ‘Przehyba’,
‘Cowichan’, ‘Willamette’, ‘Veten’, ‘Tulameen’, ‘Sokolica’, ‘Canby’, ‘Schonemann’,

‘Laszka’, M-258, M-345 oraz M-378.
» Analiza polimorfizmu DNA

Ocena jakosci Amplifikacja Wizualizacja produktow
(PCR) — metoda SSR PCR — metoda SSR
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WYNIKI

TEMAT BADAWCZY 1. Indywidualna ocena
cech fenotypowych roslin wszystkich rodzin
mieszancow maliny wiasciwej i ich form
rodzicielskich

> Miode siewki maliny z reguly nie przekraczaty
wysokosci 30 cm.

> Przecietnie najwyzsze siewki stwierdzono w obrebie
rodzin ‘Przehyba’ x M-345 (29,9 cm), ‘Tulameen x M-
378 (29,9 cm) oraz ‘Tulameen’ x M-345 (29,6 cm).

> Najnizsze byly siewki uzyskane w wyniku
samozapylenia odmiany ‘Sokolica’ (10,3 cm).

» Znacznie silniejszym wzrostem, w poréwnaniu do
siewek, odznaczaty sie ich odmiany rodzicielskie.

> Najsilniej rosty rosliny odmiany ‘Willamette’ (83,0 cm)
oraz ‘Laszka’ (82,3 cm), zas najstabiej — klonéw M-
345, M-258 i M-378 oraz odmiany ‘Canby’.




WYNIKI

TEMAT BADAWCZY 1 (cd.).

> W 23 sposréod 40 badanych rodzin mieszancow
wystepowaly siewki o bezkolcowych pedach, jednakze ich
udziat w poszczegdélnych rodzinach byt rézny (od 1 do 42
roslin w populacji 45 siewek w kazdej rodzinie
mieszancow).

» W 10 rodzinach zaobserwowano siewki o silnych
| ,,agresywnych” pedach.

» Najwyzszy procent roslin o bezkolcowych pedach
zaobserwowano u trzech rodzin mieszancéw: ‘Cowichan’ x
M-345 (93,3% siewek bezkolcowych), ‘Cowichan’ x M-378
(48,9%) i ‘Veten’ x M-345 (42,3%).

» Calkowitg bezkolcowoscia pedéw odznaczaty sie rosliny
trzech genotypow rodzicielskich — ‘Glen Ample’, M-258
oraz M-378.

> Najwiecej roslin o silnych i ,agresywnych” kolcach
zaobserwowano w rodzinie mieszancow ‘Glen Ample’ x M-
258 (20%).

» Dosé duza liczbe siewek o ,agresywnych” kolcach
stwierdzono w rodzinach ‘Przehyba’ x ‘Przehyba’ (15,6%)
oraz ‘Glen Ample’ x ‘Glen Ample’ (13,3%).




WYNIKI

TEMAT BADAWCZY 2. Ocena stopnia polimorfizmu DNA 13 form
rodzicielskich uzytych w programie krzyzowan

> kacznie na matrycach DNA wydzielonych z badanych genotypéw rodzicielskich
maliny przeprowadzono 1560 reakcji amplifikacji z 20 parami oligonukleotydéw.
W reakcji amplifikacji z wytypowanymi parami starteréw uzyskano 102 amplikony,
z ktérych dwa byly monomorficzne.

» Dlugosé polimorficznych fragmentéw DNA charakteryzujgcych testowane
genotypy rodzicielskie maliny wahata sie od 90 do 300 pz .

» Utworzono biblioteke polimorficznych amplikonéw, a badane genotypy maliny
scharakteryzowano na podstawie 38-49 alleli.

» Do analizy potomstwa uzyskanego w wyniku krzyzowania analizowanych form
rodzicielskich wytypowano zestaw dwunastu oligonukleotydéw: 6a, 16a, ru24a,
ru2b5a, ru26a, ru3b5a, ru57a, 116a, 118b, rul26b, rul94h, ru228a generujacych
najwiecej polimorficznych amplikonéw.

> Pokrewienstwo badanych genotypow maliny, okreslone w oparciu o dane
wygenerowane metoda SSR, ksztattowato sie na poziomie 24-64%.




WYNIKI

TEMAT BADAWCZY 2. (cd.)
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Przyktadowe elektroforegramy produktow amplifikacji metodg SSR na matrycach DNA z roslin maliny z
oligonkleotydem: a) rull8b, b) rur57a
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Dendrogram obrazujgcy pokrewienstwo 13 genotypéw wygenerowane metodg SSR z 20 parami starterow.
maliny opracowany zgodnie z metodg Jaccard/ UPGMA
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WNIOSKI

1. Uzyskanie genotypow o bezkolcowych pedach metoda tradycyjnej
hodowli krzyzowkowej jest mozliwe, wymaga jednak wsparcia
wynikami szerszych badan genetyczno-nhodowlanych.

2. Uzyskana biblioteka polimorficznych amplikonéw jest narzedziem
do weryfikacji potomstwa badanych form rodzicielskich maliny.

3. Genotypy ‘Cowichan’, ‘Willamette’ i ‘Veten’ oraz klony hodowli
|O-PIB: M-378, M-345 oraz M-258, byly najbardziej oddalone
genetycznie i zréznicowane pod wzgledem badanych cech.




