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CELE PROJEKTU

W 2022 r. realizowano cztery tematy badawcze, ktérych celem hylo:

vOcena mozliwosci skrzyzowania wybranych siewek mieszancowych
z wybranymi odmianami Sliwy japonskiej i moreli metodami hodowli
klasycznej (femat badawczy 1)

v Ocena owocowania wybranych siewek mieszancowych sliwy japonskiej
moreli i alyczy w warunkach klimatycznych Polski Centralnej dia
wytypowania najbardziej wartosciowych pojedynkow (femat badawczy 2)

v Okreslenie stopnia podatnosci wybranych siewek mieszancowych sliwy
japonskiej, moreli i alyczy na brunatng zgnilizne drzew pestkowych poprzez
ich sztuczna inokulacje (femat badawczy 3)

vOcena przydatnosci markerow molekularnych do selekcji mieszancow
atyczy, sliwy japonskiej i moreli pod katem ich tolerancji/podatnosci na
brunatna zgnilizne drzew pestkowych (femat badawczy 4)

Tematy zrealizowano zgodnie z harmonogramem, InHort
a cele osiagnieto sTYruT ossoonicTwh @1



MATERIALY | METODY

1.Krzyzowano wybrane siewek mieszancowe
z odmianami sliwy japonskiej i moreli
(tzw. zmodyfikowane krzyzéwki wsteczne)
w celu wuzyskania kolejnego pokolenia
mieszancow

2.0ceniono wybrane cechy biologiczne 200
siewek mieszancowych pokolenia F; oraz
uzyskanych ze zmodyfikowanych
krzyzéwek wstecznych

3.0ceniono tolerancje/podatnosé wybranych

siewek mieszancowych na brunatng
zgnilizne drzew pestkowych (Monilinia
spp.) (15 genotypow/rok)

4.0ceniono  przydatnosci markeréow do
selekcji MAS siewek mieszancowych pod
katem tolerancji/podatnosci na brunatng
zgnilizne drzew pestkowych
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WYNIKI

Temat badawczy 1

v"Wykonano 18 kombinacji krzyzowan, w ktorych zapylono 5507 kwiatow.
Uzyskano 185 dojrzatych owocéw, co stanowi 3,4% zapylonych kwiatow.

v Najlepsze zawigzywanie owocow w stosunku do liczby zapylonych
kwiatéow uzyskano w krzyzowaniu wstecznym [($liwa japonska x atycza)
x sliwa japonska)] x sliwa japonska (12,2%), natomiast najstabsze (Sliwa
japonska x morela) x morela (2,2%) oraz w krzyzowaniu (sliwa japonska
x morela) x sliwa japonska (2,5%) i (Sliwa japonska x alycza) x sliwa
japonska (2,5%).

Whnioski

1. Efektywnos¢ krzyzowania mieszancow moreli, sliwy japonskiej i alyczy uzalezniona jest od
kompatybilnosci form rodzicielskich.

2. W wyniku wystgpienia barier krzyzowalnosci duza liczba niezaptodnionych kwiatéw oraz
uzyskanych zawigzkéw mieszancowych opada w ciagu kilku tygodni po wykonaniu zapylen.

3. Tradycyjne krzyzowanie mieszancow moreli, sliwy japonskiej i alyczy z genotypami moreli i sliwy
japonskiej odznacza sie malag efektywnoscia. Uzyskuje sie mata liczbe owocéw i nasion
mieszancowych w stosunku do zapylonych kwiatéw, ale uzyskanie siewek mieszancowych
pokolenia F, i F; jest mozliwe.

4. Duzy wptyw na zawigzywanie owocéw w krzyzowaniach oddalonych moreli i alyczy ma przebieg

temperatury podczas zapylen InHort
l.
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WYNIKI

Temat badawczy 2

v' kacznie zakwitly 194 siewki mieszancowe, czyli 97,0%
ocenianej populacji, natomiast zaowocowato 138 (69,0%).

v' Wyrézniajagca populacja byly siewki pochodzace ~ Owoce mieszanca
z krzyzowania genotypow ‘Najdiena’ i ‘Blue Gigant’ [($liwa [(Sliwa japonska x alycza) x sliwa japonskal]
japonska x atycza) x sliwa japonskal.

v' Atrakcyjne owoce wytwarzaly tez siewki uzyskane ze
skrzyzowania sliwy japonskiej i moreli. Niektére pojedynki
w tej populacji siewek wytwarzaty owoce o masie ponad
60 g oraz owocowaly na zadawalajgcym poziomie.
W populacji tej znajdowaly sie tez genotypy wytwarzajace
atrakcyjne owoce o ciemnym wybarwieniu skoérki.

Owoce mieszanca
_ _ _ (sliwa japonska x morela)
v Dobrym owocowaniem odznaczaly sie tez siewki uzyskane

ze skrzyzowania atyczy ‘Amelia’ i moreli ‘Sirena’ lub ‘Early
Orange’. Niektére z tych siewek owocowaty na wysokim
lub srednim poziomie pomimo wystapienia przymrozkéw
wiosennych. Niestety wytwarzane przez te siewki owoce
byly niewielkie i mato atrakcyjne.

Owoce mieszanca
(atycza x morela)



WYNIKI

Temat badawczy 2

v Siewki uzyskane ze skrzyzowania alyczy ‘Amelia’ i moreli ‘Sirena’
lub ‘Early Orange’ wytwarzaty na ogét owoce koloru zéttego
z czerwonym rumiencem. Migzsz dos¢ stabo oddzielat sie od pestki.
Siewki te wchodzity nieco pézniej w okres owocowania niz siewki
uzyskane ze skrzyzowania mieszanca ‘Najdiena’ i sliwy japonskiej
‘Blue Gigant’.

Owoce mieszanca

Whnioski (atycza x morela)

1. Siewki mieszancowe sSliwy japonskiej i atlyczy oraz atyczy i moreli sg bardziej ptodne niz
mieszance sliwy japonskiej i moreli, w wyniku czego owocuja intensywniej.

2. Duza czes¢ siewek mieszancowych $Sliwy japonskiej i moreli wykazuje nieprawidtowosci
w rozwoju kwiatédw, co wskazuje na ich zaburzenia genetyczne spowodowane stabg
kompatybilnoscia genetyczng krzyzowanych form rodzicielskich.

3. Owocowanie siewek mieszancowych sliwy japonskiej, moreli i atyczy w duzym stopniu zalezy
od krzyzowanych gatunkéw.

4. Najlepszymi cechami fenotypowymi odznaczyly sie siewki uzyskane ze skrzyzowania
genotypow ‘Najdiena’ i ‘Blue Gigant’ [(Sliwa japonska x atycza) x sliwa japonskal.

5. Wiekszos¢ siewek mieszancowych moreli, sliwy japonskiej i atyczy konczy okres juwenilny
w 4 roku wzrostu.



WYNIKI

Temat badawczy 3

v Wykonano ocene porazenia kwiatow i owocéw przez grzyby rodzaju Monilinia (brunatna zgnilizna
drzew pestkowych) dla 15 siewek mieszancowych sliwy japonskiej, alyczy i moreli.

v" Do genotypoéw tolerancyjnych zaliczono 2015/22/27, 2015/22/30, 2015/22/39, 2015/22/41 i 2015/22/50
powstate z krzyzowania odmian ‘Amelia’ x ‘Sirena’ (atycza x morela) oraz genotypy 2015/23/1,
2016/29/7, 2016/29/14, 2017/35/10, 2017/35/13 pochodzace z krzyzowania odmian ‘Najdiena’
| ‘Blue Gigant’ [(Sliwa japoniiska x atycza) x sliwa japonska].

v Do genotypéw podatnych zaliczono 2016/27/17, 2016/27/18, 2016/27/21 i 2016/27/24 pochodzace
z krzyzowania odmian ‘Amelia’ x ‘Sirena’ (alycza x morela) oraz 2015/23/5 powstaty z krzyzowania
odmian ‘Najdiena’i ‘Blue Gigant’ [(Sliwa japonska x alycza) x sllwajaponska]

WhniosKi

1. Siewki mieszancowe sliwy japonskiej, moreli i alyczy sg |
w réznym stopniu porazane przez grzyby rodzaju |
Monilinia. '

2. Genotypy 2015/22/27, 2015/22/39 i 2015/22/41 wykazaty I; ;‘{*
niska podatnosé¢ zaréwno kwiatéw i owocéw na infekcje |

powodowang przez grzyby rodzaju Monilinia
potwierdzong w czasie dwuletnich badan.

3. Istnieje koniecznosé przeprowadzenia kolejnych testéw |
dla genotypéw dla ktérych uzyskano rozbiezne wyniki ; - ‘ ‘
podatnosci na chorobe dla kwiatéw i/lub owocow. Genotyp tolerancylny 2015/22/41 Genotyp podatny 2015/23/5

InHort..
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WYNIKI

Temat badawczy 4

> Lacznie przeprowadzono 830 reakcji amplifikacji na matrycy DNA z 15 roslin mieszancowych.

> W reakcji amplifikacji z 20 parami starterow uzyskano 104 amplikony, z ktérych 3 byto
monomorficznych.

» Dtugosé polimorficznych amplikondw réznicujgce testowane geotypy z rodzaju Prunus
wynosita sie od 110 do 550 pz.

» W reakcji amplifikacji z oligonukleotydem RPPG1-017, zlokalizowanym na chromosomie
pierwszym, obserwowano allele o ditugosci 180 i 200 pz u dziewieciu z dziesieciu testowanych
mieszancow tolerancyjnych na brunatng zgnilizne drzew pestkowych, natomiast fragment DNA
o diugosci 210 pz wystepowat na matrycy DNA roslin podatnych.

> W reakcji amplifikacji z parg starterow Ma040a, marker zlokalizowany na LG4, obserwowano

allele o diugosciach 240 i 290 pz na matrycy DNA osmiu z dziesieciu testowanych genotypow
tolerancyjnych na brunatng zgnilizne drzew pestkowych.
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oligonukleotydow




WYNIKI cd

Fragment tabeli przedstawiajgcy profile genetyczne uzyskane w reakcji z parg starteréw
RPPG1-017, metodg SSR dla 15 genotypdéw mieszancowych z rodzaju Prunus
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220
Whnioski

1. Jeden z dziesieciu wytypowanych do badan markerow (RPPG1-017) wydaje sie znaczaco
skorelowany z badang cecha, umozliwit w wiekszosci rozréznienie genotypow tolerancyjnych i
podatnych na grzyby z rodzaju Monilinia. Istnieje koniecznos¢ weryfikacji przydatnosci do selekcji
wytypowanego markera nainnej grupie roslin.

2. Wytypowane markery (dziewie¢ z dziesieciu testowanych) do weryfikacji badanych siewek
mieszancowych pod wzgledem tolerancji/podatnosci na grzyby z rodzaju Monilinia nie sa
znaczaco skorelowane z badang cecha. Istnieje zatem koniecznosé kontynuowania badan w

kolejnych latach realizacji projektu. InHort=.
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