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OFERTA WDROZENIOWA

Identyfikacja molekularna roslin sadowniczych

Stowa kluczowe: techniki molekularne, DNA, odrebno$¢ odmiany, pokrewienstwo,
metki identyfikacyjne, zroznicowanie

Opis wdrozenia

Metody molekularne umozliwiajg analize
materiatu genetycznego (DNA), ktéry two-
rzy genom i charakteryzuje organizmy zy-
we. W zaleznosci od stosowanej techniki,
metody te pozwalajg na wyodrebnienie
réznych fragmentow genomu i poroéwny-
wanie ich dtugosci bagdz uktadu (sekwen-
cji) nukleotyddéw, stanowigcych elementy
sktadowe DNA. Z uwagi na fakt, ze diu-
gosc i sekwencja DNA sg cechami specy-
ficznymi dla taksondéw, analiza molekular-
na moze byc¢ zastosowana do oceny zroz-
nicowania genetycznego (polimorfizmu
DNA) roslin z poszczegdlnych taksondw.
Jest to istotne zwlaszcza przy charaktery-
zowaniu odmian ro$lin sadowniczych, kto-
re ze wzgledu na specyfike hodowli sg
czesto blisko spokrewnione i trudno je roz-
rézni¢ na podstawie cech morfologicznych
lub tez na ich rozréznienie nie pozwala
etap rozwoju, w ktérym znajdujg sie rosli-
ny (np. materiat in vitro, zimujgce organy
roslinne itp.).

Metody zaadaptowane do tworzenia
specyficznych dla odmian wzorow DNA:
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RAPD (analiza losowo wyodrebnionych
sekwencji), ISSR i SSR (analiza sekwencji
mikrosatelitarnych), AFLP (analiza
namnozonych fragmentow DNA, uzyska-
nych w wyniku trawienia enzymami re-
strykcyjnymi, specyficznymi dla $cisle
okreslonych sekwencji DNA), SCAR (ana-
liza specyficznych fragmentéw DNA, ko-
dujgcych pozagdane cechy rosliny), S-SAP
i iPBS (analiza ruchomych fragmentow
genomu). Dla kazdej z technik opracowa-
no zestawy starterow niezbednych do te-
stowania roslin poszczegolnych gatunkow
oraz uscislono warunki, w ktérych powinny
by¢ prowadzone testy (skiad mieszanin
reakcyjnych i profile termiczne).

Gatunki roslin, dla ktérych zaadapto-
wano ww. metody: jabton, sliwa, wisnia,
czeresnia, brzoskwinia, morela, porzeczka
(wszystkie gatunki), agrest, malina, jezy-
na, zurawina, boréwka amerykanska, tru-
skawka, poziomka i dzikie gatunki Fraga-
ria, podktadki dla jabtoni i sliwy.
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Wzory identyfikacyjne (metoda RAPD)
réznicujgce trzy odmiany truskawki

Wzory DNA wygenerowane metodg ISSR,
umozliwiajgce ocene przynaleznosci rosliny

do pozgdanej odmiany

Innowacyjnos¢ wdrozeniowa — efekty gospodarcze i spoteczne

Zaadaptowane metody molekularne umozliwiajg szybka i precyzyjng ocene tozsamo-
Sci odmianowej roslin sadowniczych dla szerokiego spektrum gatunkéw uprawianych
w Polsce i innych krajach klimatu umiarkowanego. Pozwalajg na ocene odrebnosci
odmiany oraz okreslenie stopnia pokrewienstwa genetycznego badanych roslin w od-
niesieniu do przypuszczalnych form rodzicielskich i innych odmian tego samego ga-
tunku. Analizy te utatwiajg egzekwowanie praw hodowcy do chronionej odmiany, oce-
ne przynaleznosci zakupionych roslin do odmiany pozgdanej oraz sg stosowane pod-
czas planowania programoéw krzyzowan w hodowli. W procesie legislacyjnym analiza
taka stanowi uzupetnienie badan fenotypowych, prowadzonych przez COBORU/
UPOV.

Podmioty, do ktérych skierowana jest oferta wdrozeniowa

Gospodarstwa sadownicze, firmy szkétkarskie, hodowcy roslin sadowniczych, ogrody
dziatkowe i przydomowe, osrodki doradztwa rolniczego.
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