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Ocena zroznicowania genetycznego odmian
winoro$li zgromadzonych w kolekcji Instytutu
Ogrodnictwa w Skierniewicach przy uzyciu techniki
ISSR
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Kolekcja odmian winoroéli prowadzona w Instytucie Ogrodnictwa w Skier-
niewicach liczy aktualnie 318 taksonow. Prawidtowa identyfikacja zgromadzo-
nych odmian, klonéw i form na podstawie cech fenotypowych jest utrudniona,
gdy identyczne taksony wystepujg pod réznymi nazwami (synonimy) lub rozne
taksony okreslane s3 t3 sama nazwg (homonimy). Zastosowanie markeréw DNA
umozliwia szybkie i precyzyjne okreélenie odrebnosci zgromadzonych taksonow,
niezaleznie od warunkéw Srodowiska oraz fazy rozwojowej roslin. Ponadto na
podstawie uzyskanych profili DNA mozna okreéli¢ podobiefistwo genetyczne od-
mian, co umozliwia ich bardziej precyzyjna charakterystykg. Przedmiotem pracy
byta ocena zréinicowania genetycznego 33 odmian winoroéli nalezacych do Vitis
vinifera L. lub do mieszaficow miedzygatunkowych Vitis spp., przy uzyciu techniki
ISSR. Testowane odmiany pochodza z USA oraz z Europy Wschodniej i Central-
nej. W wyniku reakcji przeprowadzonych z 15 starterami ISSR-PCR uzyskano 106
produktow polimorficznych. Najwiecej produktow polimorficznych (10) uzyska-
no w reakcjach ze starterem 809. Stopien polimorfizmu wahal si¢ w granicach od
66,6% do 100% w zaleznosci od zastosowanego startera, przy czym éredni stopien
polimorfizmu okreélono w wysokosci 91,9%. Dla wszystkich testowanych odmian
uzyskano zroznicowane profile DNA. Najwigksze podobienstwo genetyczne stwier-
dzono pomiedzy odmianami Pannonia Kincse i Danmarpa Polonia. Uzyskane

wyniki beda wykorzystane do weryfikowania tozsamosci genetycznej genotypow
sprowadzanych do kolekgji Vitis spp.

Praca zostala wykonana w ramach programu wieloletniego THAR-10 (2015-2020),
sadanie 1.3 ,Gromadzenie, zachowanie W kolekcjach ex situ, kriokonserwacja oraz
charakterystyka, ocena, dokumentacja i udost¢pnianie zasobow genowych i informa-
cji w zakresie roélin warzywnych, sadowniczych, ozdobnych i miododajnych oraz spo-
krewnionych dzikich gatunkow’, finansowanego przez Ministerstwo Rolnictwa i Roz-
woju Wsi.



