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CELE PROJEKTU

W 2024 r. realizowano dwa tematy badawcze, ktorych
celem bylo:

vOcena wzrostu i owocowania siewek brzoskwini nalezacych
do 20 rodzin mieszancowych pokolenia F, (femat badawczy 1)

vOcena przydatnosci markerow molekularnych do selekcji
mieszancow pokolenia F,; brzoskwini o bialtym i zé6itym kolorze
miazszu (femat badawczy 2)

Tematy zrealizowano zgodnie z harmonogramem,
cele zostaly osiagniete
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MATERIALY | METODY

Temat badawczy 1.

Ocena _sily wzrostu oraz owocowania drzew brzoskwini_pokolenia F,,
uzyskanych ze skrzyzowania 9 form rodzicielskich

Formy Rodzicielskie siewek:

v' 4 genotypy mateczne - ‘Elberta’, ‘Madison’, Nr 3884 i ‘Fioletowomigzszowa’ — migzsz
koloru bordowego.

v' 5 genotypoéw ojcowskich - ‘Royal Glory’, ‘Harrow Diamond’, ‘Harblaze’, KD1/2/19 i T5.

(formy rodzicielskie sg zréoznicowane pod wzgledem cech fenotypowych owocow (zétto-, biato- i bordowomigzszowe,
okragte i ptaskie, z omszong skérka i bez omszenia (nektaryny) oraz o miazszu miekkim i twardym (twardki)),
a takze wywodzg sie z réznych rejonéw geograficznych swiata.

v' Badano 20 rodzin po 40 siewek brzoskwini wyréwnanych pod wzgledem sity wzrostu.
v' Doswiadczenie polowe zatozono w uktadzie blokow losowych (4 powtorzenia
po 10 siewek kazdej rodziny). Siewki posadzono w rozstawie 4,2 m x 1,0 m.
v' Oceniono 8 cech fenotypowych u 800 siewek brzoskwini. |nH0l't
o
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MATERIALY | METODY

Temat badawczy 2.

Ocena regionu genomu sprzezonedgo z kolorem miazszu na wytypowanych z
pokolenia Fl 60 pojedynkach nalezacych do réoznych rodzin mieszancowych

Wizualizacja
") Y PCR-SSR

(o o . roduktéow PCR
60 genotypow Izolacja DNA Ocena jakosci DNA (10 starterow) P
(32-kolor Zotty, (Doyle & Doyle)

28-biaty)

Skorelowanie danych
z badang cecha (barwa migzszu).

Analiza polimorfizmu- zestawienie danych, matryca 0/1

GENOTYPY l
6 7 8 9 10 11 12 13 14 15 16 17 18 19 20 21
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WYNIKI

Temat badawczy 1
Ocena sily wzrostu oraz owocowania drzew brzoskwini pokolenia F,,
uzyskanych ze skrzyzowania 9 form rodzicielskich

v'Srednio dla form matecznych najwieksza site [
wzrostu, wyrazong polem poprzecznego przekroju ||
pnia, posiadaly siewki uzyskane z genotypu |}
Fioletowomiazszowa. Przecietnie dla 5 rodzin, |
w ktérych genotyp ten byl formg mateczna, |
pole poprzecznego przekroju pnia siewek wynosito
26,9 cm?,

v Intensywnos$¢ kwitnienia wynosita od 5,4 pkt.
(w dziewieciopunktowej skali bonitacyjnej) w rodzinie
siewek uzyskanych ze skrzyzowania odmian
‘Fioletowomigzszowa’ x ‘Royal Glory’ do 8,7 pkt.
w rodzinie Fioletowomigzszowa x Harblaze.

InHort..

INSTYTUT OGRODNICTWA



WYNIKI

Temat badawczy 1

v'Srednio owoce siewek genotypu Nr 3884 dojrzewaly |
wczesniej niz siewki pozostalych form matecznych. | ,
Zdecydowanie najpozniej owocowaly siewki genotypu | "XV
Fioletowomiagzszowa. da W

v'Najwiekszy plon owocéw wytworzyly siewki uzyskane H
z nasion genotypu Nr 3884, natomiast najmniejszy [
plon owoCcow miaty siewki odmiany RS
‘Fioletowomigzszowa’. et

v'Najwiekszy plon owocow wytworzyly siewki z rodziny [
Nr 3884 x ‘Harblaze’. |

v'Srednio siewki odmiany ‘Elberta’ wytwarzaly wigksze
owoce niz siewki pozostatych form matecznych.
Najmniejsze owoce wytwarzaly siewki, ktorych forma
mateczng byt genotyp Nr 3884.
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WNIOSKI

1. Sposrod ocenionych 20 rodzin %v%ﬁ
mieszaficowych  najsilniejszy ~ wzrost “ &
wykazujg siewki, ktorych formg mateczna \, w¥ s (O V'
jest genotyp ‘Fioletowomigzszowa’. RACEE b N0, o

sprzyja ich obfitemu owocowaniu.

3.Z oceniane] populacji najlepiej plonuja
siewki uzyskane z nasion genotypu
Nr 3884.

4. Najwieksze owoce wytwarzajg siewcki,
ktorych forma mateczng sa odmiany
‘Elberta’ i ‘Madison’.
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WYNIKI

Temat badawczy 2.

Ocena regionu genomu sprzezoneqo z kolorem miazszu na wytypowanych
Z pokolenia Fl 60 pojedynkach nalezacych do réznych rodzin mieszancowych

v' kacznie na matrycach DNA wyekstrahowanych z 60 roslin nalezagcych do pieciu
rodzin mieszancowych uzyskanych w wyniku krzyzowan genotypu Nr 3884
z piecioma formami ojcowskimi: Royal Glory, Harblaze, Harrow Diamond, KD1/2/19
I T5, przeprowadzono 3600 reakcji amplifikacji, uzyskano 34 amplikony.

v W reakcji z dwoma z dziesieciu testowanych oligonukleotéw o nazwie: CR i Mpro 1
uzyskano tylko jeden monomorficzny fragmencie DNA o dlugosci odpowiednio 280
1 620 pz..

v' Dtugos¢ polimorficznych amplikonéw charakteryzujagcych testowane geotypy
brzoskwini wahata sie od 140 do 300 pz..

v' W reakcji amplifikacji z oligonukleotydem BPPCT017 obserwowano miedzy innymi
allele o dtugosci 180 i 190 pz odpowiednio u mieszancow rodzacych owoce 0 zéitym
(63%, 56%) i biatym kolorze migzszu (71%, 43%)).
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WYN I KI (TEMAT BADAWCZY 2 c.d.)

v W reakcji amplifikacji z zastosowaniem markera BPPCT037 obserwowano
fragmenty DNA o dtugosci 170 i 190 pz odpowiednio u 50 i 44% mieszancow

rodzgcych owoce o zottym kolorze migzszu i odpowiednio 63 i 59% genotypow
0 biatym migzszu.

v W reakcji amplifikacji z zastosowaniem markera BPPCT038 obserwowano

fragment DNA o dtugosci 210 pz tylko u genotypow o biatym kolorze migzszu,
ale u 13% testowanych. b) o)

-
-
-
-
—
—

Przyktadowy elektroforegram produktéw amplifikacji z oligonukleotydem: a) BPPCT017 nr. kombinacji

krzyzowan k14 (Nr 3884 x KD1/2/19), b) BPPCTO020 nr. k12 (Nr 3884 x ‘Harblaze’), c) BPPCTO017 nr. k13
(Nr 3884 x ‘Harrow Diamond’).
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WYN I KI (TEMAT BADAWCZY 2 c.d.)
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STARTERA

DLUGOSC
(p2)

GENOTYPY

10

11

12

13

14

15

16

17

18

19

20

21

22

23

24

2526|2728

29

30

Z

Z

BPPCT 017

180

+ |O

+ N

+ N

190

200

BPPCT 020

200

240

+ [+ |+ |+

+ [+ |+ |+

BPPCT 037

170

+ [+ |+ |+

+ [+ |+ |+ |+

+ |+ |+ |+ |+

+ [+ |+ |+ |+

180

+ |+ |+ |+ |+

+ [+ |+ |+ |+

+ [+ |+ |+ |+

+ [+ |+ |+ |+

190

+

BPPCT 038

140

150

160

190

200

+ [+ |+ |+

+

+

+

+

+

+

+

+

+

+

+

Fragment tabeli przedstawiajgcej profile genetyczne uzyskane w reakcji amplifikacji z dziesiecioma oligonukleotydami

metodg SSR dla genotypdw nalezgcych do pieciu rodzin mieszancowych brzoskwini gdzie: ,+’-obecnos¢ fragmentu DNA

Whnioski

1. Wytypowane markery do weryfikacji badanych siewek mieszancowych pod
wzgledem koloru miazszu owocow zotty/bialy nie sg znaczaco skorelowane

z badang cecha.

w kolejnych latach realizacji projektu.

Istnieje zatem koniecznos¢ kontynuowania badan
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