Zadanie 6.9. Identyfikacja zagrozen powodowanych przez wirusy i organizmy
wirusopodobne w uprawach ogrodniczych.

Streszczenie prac wykonanych w 2024 roku

Polska jest znaczacym producentem i eksporterem pieczarek. Waznym zagrozeniem
optacalnosci tej uprawy sg wirusy. Od kilkudziesigciu lat znany jest wirus zwigzany z grozng
chorobg 'La France'. Okoto 35 lat temu opisano 'wirusa pieczarki X (MVX)'. Od 2016 roku dzigki
badaniom Deakin i1 wspotautorow, wiemy, ze MV X to w istocie kompleks co najmniej18 wirusow
RNA. Dwa z nich (AbV 16 - Agaricus bisporus wirus 16 oraz AbV 6 - Agaricus bisporus wirus 6)
sg zwigzane z Silnymi symptomami, mi¢dzy innymi brazowieniem kapeluszy, deformacjami
owocnikow 1 drastycznym spadkiem plondw. Wskazane jest doktadniejsze zbadanie
wystepowania w Polsce oraz zrdznicowania izolatow AbV 16 i AbV 6 — w momencie
rozpoczynania projektu ‘Zadanie Celowe 6.9 obecno$¢ choroby MVX w Polsce byla juz
potwierdzona , ale wirusy AbV 16 i AbV 6 nie byly zbadane.

Stosujac metode RT-PCR dla dziesigciu probek, w 5 probkach wykryto AbV 16, nie
wykryto AbV 6; w 3 probkach wykryto AbV 16 oraz AbV 6; w 1 probce wykryto AbV 6, nie
wykryto AbV 16; w 1 probce nie wykryto AbV 16 ani AbV 6. Lacznie wirusa AbV 16 wykryto
w 8 probkach a wirusa AbV 6 w 4 probkach.

Z probek RNA (wyizolowanego z pieczarek) przygotowano cDNA i odczytano fragmenty
sekwencji AbV 16 (RNA 1, replikaza, sekwencjonowanie klasyczne) o dlugosci 850 pz;
Przeprowadzona zostata analiza filogenetyczna odczytanych sekwencji. Zbudowano dendrogram
na podstawie poroéwnania sekwencji fragmentéw wirusa Ab16 (segment RNA1 — fragment 850
p.z.). Wyniki wskazujg na bardzo bliskie (100 %) pokrewienstwo w obrebie kilku grup a niewiele
mniejsze pokrewienstwo w obrebie catego zbioru.

Dla pigciu probek pieczarek odczytano transkryptomy stosujac NGS (sekwencjonowanie
nowej generacji) i mapowanie odczytow na zbidr sekwencji wirusow pieczarek. Catkowita liczba
odczytow (o dhugosci okoto 150 nt.) wynosita od 100 842 130 do 121 055 306 sparowanych
odczytow na probe. Liczba odczytow zmapowanych wynosita od 19 173 851 do 42 587 228 co
stanowito 19% do 41% catkowitej liczby odczytéw. Na podstawie szczegotowej analizy wynikow
mapowania pigciu transkryptomoéw na referencyjne sekwencje wirusow pieczarki w badanych
probkach wykryto 18 wirusow, w tym trzy uwazane obecnie za najgrozniejsze: AbV 16, AbV6
i AbV1 (dawna nazwa ‘La France’ disease).

Wymierne/trwale rezultaty realizacji zadania:

1. Wprowadzenie w Polsce do praktyki molekularnych metod diagnostycznych dla groZznych
wirusow pieczarki AbV 161 AbV 6.

2. Identyfikacja zagrozenia ekonomicznego z tytutu rozpoznania, ze w Polsce wystepuje
kilkanascie wirusow pieczarki, z czego co najmniej 3 wirusy stanowig bardzo powazne
zagrozenie dla produkcji grzybow jadalnych. Uzyskana wiedza moze pomoc w podjeciu
powaznych krokéw wyprzedzajacych rozprzestrzenianie si¢ infekcji.



