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CELE PROJEKTU

W 2025 r. realizowano dwa tematy badawcze,
ktorych celem byia:

vOcena wzrostu i owocowania siewek brzoskwini
nalezacych do 20 rodzin mieszancowych pokolenia F,
(femat badawczy 1)

vOcena przydatnosci markeréw molekularnych sprzezonych
z wielkoscia owocow do selekcji mieszancow pokolenia F,
brzoskwini zréznicowanych pod wzgledem badanej cechy
(femat badawczy 2)

Tematy zrealizowano zgodnie z harmonogramem,
cele zostaly osiagniete

InHort..

INSTYTUT OGRODNICTWA



MATERIALY | METODY

Temat badawczy 1

Ocena _sily wzrostu oraz owocowania drzew brzoskwini_pokolenia F,,
uzyskanych ze skrzyzowania 9 form rodzicielskich

Formy Rodzicielskie siewek:

v' 4 genotypy mateczne - ‘Elberta’, ‘Madison’, Nr 3884 i ‘Fioletowomigzszowa’ — migzsz
koloru bordowego.

v' 5 genotypoéw ojcowskich - ‘Royal Glory’, ‘Harrow Diamond’, ‘Harblaze’, KD1/2/19 i T5.

(formy rodzicielskie sg zréoznicowane pod wzgledem cech fenotypowych owocow (zétto-, biato- i bordowomigzszowe,
okragte i ptaskie, z omszong skérka i bez omszenia (nektaryny) oraz o miazszu miekkim i twardym (twardki)),
a takze wywodzg sie z roznych rejonéw geograficznych swiata.

v' Doswiadczenie polowe zatozono w ukladzie blokéw losowych (4 powtorzenia
po 10 siewek kazdej rodziny). Siewki posadzono w rozstawie 4,2 m x 1,0 m.

v' Oceniono 7 cech fenotypowych u 800 siewek brzoskwini.
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MATERIALY | METODY

Temat badawczy 2

Ocena regionu genomu sprzezonego z wielkoscia owocu na wytypowanych
Z pokolenia Fl 60 pojedynkach nalezacych do roznych rodzin mieszancowych

v "’7
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WYNIKI

Temat badawczy 1
Ocena sily wzrostu oraz owocowania drzew brzoskwini pokolenia F,,
uzyskanych ze skrzyzowania 9 form rodzicielskich

v'Srednio dla form matecznych najwickszg site
wzrostu, wyrazong polem poprzecznego przekroju ||
pnia, posiadaly siewki uzyskane z genotypu |} !
Fioletowomiazszowa. Przecietnie dla 5 rodzin, | j
w ktoérych genotyp ten byt forma mateczna, i
pole poprzecznego przekroju pnia siewek wynosito
30,8 cm?2.

v Intensywnos$¢ kwitnienia wynosita od 6,9 pkt.
(w dziewieciopunktowej skali bonitacyjnej) w rodzinie E&i
siewek uzyskanych ze skrzyzowania odmian §&
‘Elberta’ x ‘Royal Glory’ do 8,8 pkt. w rodzinie f&
siewek Nr 3884 x T5. ;
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WYNIKI

Temat badawczy 1

v'Srednio owoce siewek genotypu Nr 3884 dojrzewaty |, \
wczesniej niz siewki pozostatych form matecznych. |\ (\
Zdecydowanie najpdézniej owocowaty siewki genotypu
Fioletowomigzszowa.

v'Najwiekszy plon owocéw wytworzyty siewki uzyskane
z nasion odmiany °‘Fioletowomigzszowa’ i genotypu
Nr 3884, natomiast najmniejszy plon owocow mialy
siewki odmiany ‘Elberta’.

vWsréd rodzin mieszancowych najwiekszy plon e
owocow wytworzyly siewKi otrzymane ze [
skrzyzowania genotypow ‘Fioletowomigzszowa’ x T5. [&

v'Srednio siewki odmiany ‘Elberta’ wytwarzaly wieksze
owoce niz siewki pozostatych form matecznych. [Euds , ¥y
Zdecydowanie najmniejsze owoce wytwarzaly siewki,
ktorych forma mateczng byt genotyp Nr 3884. InHorwtg'
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WNIOSKI

1. Sposrod ocenionych 20 rodzin
mieszancowych najsilniejszy  wzrost
wykazujg siewki, ktérych formga mateczna
jest genotyp ‘Fioletowomigzszowa’.

2.Z ocenianej] populacji najlepiej plonuja
siewki uzyskane z nasion genotypu
Nr 3884.

3.Wsréd ocenianych form rodzicielskich
najwieksze owoce wytwarzajg siewki,
ktorych forma mateczng jest odmiana
‘Elberta’.
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WYNIKI

Temat badawczy 2

Ocena regionu genomu sprzezoneqo z wielkoscig owocu na wytypowanych z
pokolenia Fl 60 pojedynkach nalezacych do réznych rodzin mieszancowych

v kacznie na matrycach DNA wyekstrahowanych z 60 roslin nalezgcych do czterech rodzin mieszancowych
uzyskanych w wyniku krzyzowan genotypu ‘Madison’ z czterema formami ojcowskimi: ‘Royal Glory’,
‘Harblaze’, ‘Harrow Diamond’ i T5, przeprowadzono 3600 reakcji amplifikacji, uzyskano 51 amplikonéw.

v" Dtugos¢ polimorficznych amplikonéw charakteryzujgcych testowane geotypy brzoskwini wahata sie od
140 do 400 pz.

v' W reakcjach amplifikacji z wytypowanymi do badan oligonukleotydami obserwowano allele u genotypéw
0 roznej wielkosci owocow (bardzo maty, maty, sredni, duzy).

v W reakcji amplifikacji z zastosowaniem markera CPPCT022 obserwowano fragment DNA o dtugosci
290 pz u 55% mieszancow rodzgcych owoce mate, 61% genotypdw rodzgcych srednie owoce
I 73% o duzych owocach oraz fragment DNA 320 pz 61% mieszancow o $rednich owocach.

v W reakcji amplifikacji z zastosowaniem markera CPPCT028 obserwowano fragmenty DNA o dtugosci
160 pz u 73% mieszancéw rodzgcych Srednie owocow, 45% mate i 20% duze owoce.

v W reakcji amplifikacji z oligonukleotydem M 026A obserwowano fragmenty o dtugosci 190 pz u 55%
(mate owoce), 33% (Srednie owoce), 27% (duze owoce), fragment DNA o dlugosci 200 pz u 36%
mieszancow rodzgcych mate owoce, 58% o srednich owocach i 53% o duzych owocach.
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WYN I KI (TEMAT BADAWCZY 2 c.d.)

v' W reakcji amplifikacji z oligonukleotydem PS12a obserwowano fragmenty o dlugosci 170, 180, 190,
210 i 230 pz odpowiednio u pieciu, siedmiu, siedmiu, osmiu z 15 testowanych genotypéw o matej
wielkosci owocow oraz trzynastu, siedemnastu, dwudziestu trzech i czterech z 33 testowanych
mieszancow rodzgcych owoce srednich rozmiarow i szesciu, dziesieciu, szesciu i jedenastu z 15
testowanych genotypdw o duzych owocach.

v' W reakcji amplifikacji z oligonukleotydem UDP96-05 obserwowano fragmenty o dtugosci 160, 170
I 190 pz odpowiednio u dziesieciu, dwdch i pieciu z 11 testowanych genotypdw rodzgcych mate owoce
I dwudziestu dwoch, dziewietnastu i szesciu z 33 testowanych mieszancow o Sredniej wielkosci
owocOw oraz trzynastu, jednego i siedmiu z 15 testowanych genotypow o duzych owocach (tabela 3).
Uzyskane wyniki nie sg znaczgco skorelowane z badang cecha.

a b C
TEEESEEE

Fot. 1. Przyktadowe elektroforgramy produktow amplifikacji na matrycy 60 roslin mieszancowych pokolenia F1 nalezgcych do
czterech rodzin z oligonukleotydem: a) BPPCT 015 (‘Medison’ x T5), b) BPPCT 015 (‘Medison’ x ‘Harblaze’),
c) RPG7 015 (‘Medison Diamond’ x "Harrow’)

Whnioski:

1. Wytypowane markery do weryfikacji badanych siewek mieszancowych pod wzgledem wielkosci
owocOwW nie sg znaczaco skorelowane z badang cecha. Istnieje zatem koniecznos¢ weryfikacji
kolejnych markeréw lub/i innej grupy genotypéw brzoskwini.
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PREZENTACJA WYNIKOW BADAN NA KONFERENCJI

Prezentacja wynikbw na Konferencji Naukowej - pt. ,Wyzwania wspoétczesnego ogrodnictwa”,
Uniwersytet Przyrodniczy Lublin, 4-6 czerwca 2025 r.

Marek Szymajda, Szymon Trzaska
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Wplyw form rodzicielskich brzoskwini (Prunus persica L.) na wzrost
i owocowanie uzyskanych siewek pokolenia F,
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Wplyw form rodzicielskich brzoskwini (Prunus persica L..) na wzrost
i owocowanie uzyskanych siewek pokolenia F1

MAREK SZYMAJDA, SZYMON TRZASKA
Zaktad Hodowli Roslin Ogrodniczych, Instytut Ogrodnictwa — Pafistwowy Instytut Badawczy
marek.szymajda@inhort.pl

W latach 2023-2024 badano wplyw dziewieciu form rodzicielskich brzoskwini na wzrost
i owocowanie siewek nalezacych do 20 rodzin mi ncowych. Najmniejsza sil¢ wzrostu mialy
siewki brzoskwini nalezace do rodzin mieszaficowych uzyskanych z nasion genotypu Nr 3884, na-
tomiast zdecydowanie najsilniej rosly siewki uzyskane z nasion genotypu ‘Fioletowomiazszowa’. 7
ocenianych rodzin mieszaficowych najstabiej rosty siewki uzyskane ze skrzyzowania genotypow Nr
3884 x ‘Harrow Diamond” i Nr 3884 x T5.

W kazdej rodzinie siewki owocowaly dos¢ intensywnie. Jednak najwigkszy plon owocow wy-
tworzyly siewki, ktérych forma mateczna byt genotyp Nr 3884, natomiast najmnicjszy plon wytwo-
rzyly siewki odmiany ‘Fioletowomiazszowa'. Sposrod badanych rodzin najwickszy plon owocow
wytworzyly siewki uzyskane ze skrzyzowania genotypéw Nr 3884 x T5. Siewki odmiany “Elberta’
wytwarzaly wigksze owoce niz siewki pozostatych form matecznych. Najmniejsze owoce wytwa-
rzaly siewki, ktorych forma mateczna byl genotyp Nr 3884. Owoce sicwek genotypu Nr 3884 doj-
rzewaly wezesniej niz siewki pozostatych form matecznych. Zdecydowanie najpézZnicj owocowaly
siewki genotypu ‘Fioletowomigzszowa’.

Badania prowadzono w ramach Badan Podstawowych na rzecz postepu biologicznego w produkcji ro-
$linnej — Zadanie 48 ., Analiza genetyczna wybranych genotypow brzoskwini (Prunus persica L) = wyko-
rzystaniem czynnikowego ukladu krzyzowar i markeréw molekularnych”.

The influence of parental forms of peach (Prunus persica L.)
on the growth and fruiting of F1 generation seedlings

In the years 2023-2024, the influence of nine parental forms of peach on the growth and fruiting
of Fi seedlings belonging to 20 hybrid families was investigated. The lowest growth vigor was ob-
served in peach seedlings from hybrid families derived from genotype No. 3884 sceds, whereas the
strongest growth was exhibited by seedlings obtained from ‘Fioletowomigzszowa’ variety seeds.
Among the evaluated hybrid families, the weakest growth was recorded in seedlings obtained from
the crosses of No. 3884 » ‘Harrow Diamond’ and No. 3884 x T5.

Seedlings in each family fruited quite intensively. However, the highest fruit yield was pro-
duced by seedlings whose maternal form was genotype No. 3884, while the lowest yicld was ob-
served in seedlings of the ‘Fioletowomiazszowa® variety. Among the studied families. the highest
fruit yield was produced by seedlings obtained from the cross of genotypes No. 3884 x T5. Seedlings
of the cv. ‘Elberta’ produced larger fruits than those of other maternal forms. The smallest fruits
were produced by seedlings whose maternal form was genotype No. 3884. The fruits of genotype
No. 3884 scedlings ripened carlier than those of other maternal forms. The latest fruiting was rec-
orded in scedlings of the ‘Fioletowomiazszowa’ genotype.

The research was carried out as part of tasks for biological progress reimbursed by Polish Ministry of
Agriculture and Rural Development — task No 48 ,, Genetic analysis of selected peach (Prunus persica

L.) genotypes using factorial cross-breeding design and molecular markers".
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